Secondary structure (helix nunmbering) is indicated above the alignnent

Positions considered "reliably aligned" that were used for phyl ogeny reconstruction
are indi cated bel ow the alignnent
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- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACCCGT GGAGCATGTGGCT TAATTCGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACCCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- ANGGNC- CCACAAGAACGCGT GGAGCATG GGGT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACCCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- - AAGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGGAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGGAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGGAATCT
- AAGGGCACCACAAGATTGCGT GGAGCATGT GGCT TAATTTGACT CAACGCGGGGAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT

- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- - AAGCGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACCCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT

- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCATAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCT TAATTCGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTCGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACACGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGECTTAATTTGACT CAACACGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAGGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT

- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACCCGT GGAGT ATGT GGCT TAATTTGACT CAACACGGGAAATCT

- AAGGGCACCACAAGAACCCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGGAATCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGTGGCT TAATTTGACT CAACGCGGGAAAGCT
- AAGGGCACCACAAGAACGCGT GGAGCATGT GGCTTAATTTGACT CAACGCGGGAAACCT
- AAGGGCACCACCAGGA- - - GTGGAGCCTGCGGCT TAATTTGACT CAACACGGGGAAACT
- AAGGGCACCACCAGGA- - - GTGGAGCCTGCGGCT TAATTTGACT CAACACGGGGAAACT

* *
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|--36---] |------ 37------- - | first foramniferal insert

TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CGTTT-ACT---- - - - GT----
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TGTTT- ACTT- - - - AAGTT- - -
TACCGGGT CCGGACACAT TGAGGATTGACAGG: - - - - - AGCAT- ACTTC- - - AAAT- - - -
TACOGGGT CCGGACACATTGAGGATTGACAGS: - - - - - AGCAT- ACTTC- - - AAAT- - - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CA----Amenn- AAG - - - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGGTTGACAGS: - - - - - TGTTTCGTA- - - - - AAGTTAAC
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CGCTT-GC- - - - - - ATA-----
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CGCTT-GC- - - - - - ATA-----
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CGCTT-GC- - - - - - ATA-----
TACOGGGT CCGGACACACTAAGGATTGACAGS: - - - - - | AAA- - - - -
TACCGGGT CCGGACACACTAAGGATTGACAGG: - - - - - | P AAA- - - - -
TACOGGGT CCGGACACACTAAGGATTGACAGS: - - - - - | AAA- - - - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - (o c R AAG - - - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CG ---mmmmm- AAG - - - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CG --mmmmmmnn AAA- - - - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TA- ---memoe- AAA- - - - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - [o'c NN AAG - - - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CGC----=---=-- AAG - - - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - [o'c NN AAG - - - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - L [C O AAG - - - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TGCTT--------- GCA- - - - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CG ---mmmmm-- ATT-----
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TGTTT-GT---c-cmmommem -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CGTTT-Gl---=--cmmem--
TACCGGGTC- GGACACACTGAGGATTGACAGG: - - - - - TGTTTCGTTTTTTAATTTCAGT
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - TGTTTCGTTTTCATATGGTATT
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TGTTTCGTCTTTA- GTTTC- TT
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - 1C1 5 P ¢ PR
TACCGGGT CCGGACATACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TGC -~ A ------ AAAA:- - - -
TACOGGGT CCGGACATACT GAGGATTGACAGS: - - - - - TGC---A------ AAAA- - - -
TACCAGGT CCGAACACGCT GAGGATTGACAGG: - - - - - TTTTTAT-= - Acccmmeme o -
TACCAGGT CCAGAGGTACTGAGGATTGACAGG: - - - - - R
TACCAGGTCCGAACATACT GAGGATTGACAGG: - - - - - L € cA
TACCAGGTCCGAACATACTGAGGATTGACAGG: - - - - - L € CA
TACCGGGT CCGGACGT GCTGAGGATTGACAGG: - - - - - | TTT-----
TACOGGGT CCGGACGT GCTGAGGATTGACAGS: - - - - - | TTT-----
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TAAG - <<= -cn-- TGTA- - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - TGAA- - - - = -co-- TGTA- - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CA--mmmmmmem ACA- - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CA---mmmmmmeem ATC- - -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CAAT- - ccmmem- ATT----
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CAAT-------cm-- ATT----
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CAAT- - ccmmemn- ATTAT- -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CAAT-------om-- ATTAT- -
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CAAT- - -ccmmem- ATT--- -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - TAAT---c---cm-- ATTATT-
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CAAA- - <o memm- ATTATT-
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGS: - - - - - CAAA- - = -cm-- ATTATT-
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CAAT- - -cmmem- ATTA- - -
TACOGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGA: - - - - - CA---mmmmmmemo- TA-----
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGA: - - - - - CA---mmmmmmems TA-----
TACCAGGTCCGGACATATTGAGGATTGACAGG: - - - - - CGA----=--mmmm-- TA----
TACCAGGTCCAGACATATTGAGGATTGACAGG: - - - - - TGA- - -mmmmm - TG ---
TACOGGGT CCGGACATACT GAGGATTGACAGS: - - - - - Coommmmmmme s TT-----
TACCGGGT CCGGACATACT GAGGATTGACAGG: - - - - - AGTCT- - - GTGT- GC- - - - - - -
TATCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - [o PR AG ----
TACCGGGT CCGGACACACT GAGGATTGACAGG: - - - - - CG --mmmmmmnn AAA- - - - -

TACCAGGTCCGGACATAGT GAGGATTGACAGA: - - = = = == === m s e oo mmeee e me oo

Rk S b I S R R S o S S R
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-GTT----TTGG GA---T-TTCG - - - - - TG GC---- ACCT----=---=-- TOGG
GGTTGTGTCTGGTGA- - - TACTTG - - - - - TG -T----- ATTTA - -=----- TTTAT-
AGTG ---TTA- TGA- - -T----A------ L ATTCA---=----- TTTA- -
AGTG ---TTA- TGA- - -T----A----- ToeToee-- ATTCA---=----- TTTA- -
-ATA----- CA--AA-------- G----- TA-------- (o1 M TCG -
GGTT---- - TAGTAA---T---TG - - - - - TT--T----- GTGCC - ------- TTCACG
~GCG - --- OG--C-TGG - - - - - G CC------ CTTTACGG - GGTGCC- -
Bc o c GG --C-TGG - - - - - G CC------ CTTTACGG - GGTGCC- -
-GCG ------- [0c ¢ o CC- - ACGG- - CTTGCC- -
~GTA----AT--CAA---T--TG - ----- TT-CT------- TT--mmmmm - TATG -
~GTA----AT--CAA---T--CC------ - TT-CT------- (o S TTTG -
-GTA----AT--CAA---T--CAA- - - - - - TT-CT------- CTA-- - TA- - TTTTTA- -
Y AG - - wmm oo )
B Y L CE TR
S CH AG - - mmm o e o
~GTA----TTTTTAG - - T- - AAr - - s s oo mmmm oo me e L CE T
S AG - - mmm o e o
B g (o F
Y AG - - mmmm e o
B g [0 o
B 1 o . e )
-GTG---G---AA--C-Toommmn-- TG TT------- (o E
GG ---TT---AA--Cmmmmmmmem- TG T------- CTTCTG - - -==---- A- -
-GG---TT--TAG --C -A----n-- TG TG ---- GCTTCGGT-- - - - - - - TA- -
------ GG---C--TAA --A -AAG - - - - - TT- TT- TATTGCTT- CG - - - - GCT
------ GTA----T---CAA---T--G0G - ---- TT-TT- TCCT- TTT-TG - - - - G- -
------ ACA----TA-- CGT-- - T-- GGG - - - - - TT- TTATTTTATGTGTGTGTATGCT
------ GG---T---TA-e--a-G-m-=-TCCC------TT--G-mmmm--
TGTAT---T--ATAA- - - T-- TTA-- - - - - TA-AT------ TTTATT-=------ AT- - -
TGTA------- ATAA- - -T--TTA------ TATATAA- - - - TTTATT- = - - - - - TTA- -
- AGAC- - - - TATAT- - - - - - ATAA- - -T--TT--=---- L R, S TTTAAA- - - -
TGIT------- ATGAG GT--TT------- TG -T------ CTTTTT-------- TCG -
-TATAG - -G - ATA- == -T--TT------- TA- ATA- - - - - TTCATTT------- ATA-
-TATAG - -G -ATA----T--TT------- TA- ATA- - - - - TTCATTT------- ATA-
- GCGT---- - - - CA----T--TT-=----- CA-CT------- TTG-G------ TT---
-GCGT------ - CA----T--TTA----- CA-CA------- (o N TT---
--GTGT------- TA----T--TAA------ TA-AT--=---- TTA - ---o - - T--
--GITTG - -- - - TG ---T--TTT------ CA-AT------- TTocmmmmmm e
-- ACGCA- - - - - - o
-- ATGTG - - - - - AA----T--CG-mmmmmmn- TT------- L EE T T--
oA A TA------- TG ------ TG -T------- TTG-G------ aC -
A A AA-- - TAA- - ---- TA--T---mm-- TTT--T--m---- TT- -
A A TA---TT--CTG--- - - TA- ATA- - - - CATTC- - GTGT- - GTTC- -
A PAG - ---- TAAATCT- - TTG - - - - - TG -T----- CATTC - GTG - - GCTC- -
A A T----TT--CTG----- CA-GC------ TTG -G ---- GCTA--
“TA-AA------- TA- - - - T- - TTGAAATTTCA- ATT- - - - TTTTCTCGGAA- - ATTTTG
~TATA- = - - - - -- TG---C-CTA------- ATT------- TTT---cemm - TT--
-TATA- == - - - - TG ---C-TTTT----TTA- TT------- TTTATA- - - - - A-CT- -
.- YN — TTAAAAG - GA-TT-- - - - - CTTC - =------ TTT- -
STTA == - - TAA --TT-T------- ACA--C------ L CE T TT---
SATA- === - - -- TAA- --TT-T--=---- ATAATGC- - - - - - - TT-mem o e TT---
S ¢ TAA- - -T--ommmam- Acmemmeeans TTA- - === - TT- -
<= GCA-------- TAA- - -T----ccam-- AGAA-T--=---- TTA --------- TT--
N T —— TAA- -G -mmmmmm- AG--C------ L PR TT---
e TTT-- - - - TTT------- TTA --TT----=---- ATT-TT-=----- TTT---
Y - S TA- - mmmm e CT------- L T
Y.Y.Y. N GA---mmmmmem e TG CC------ TTA Accmmmea o
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----- GIGTTG - ---TGT--=-----==T-A---TGTT-CAT- == -==emm===TT
----- GCATTT-----TCT----------TCA- - - CTTTGCATATACTGA- - - - - - - - TT
----- ATATTG == -TA----===--===-A-=TTCT-CAT-===---==---==-TT
----- ATATTG === -TA----==--===-A==TTCT-CAT-==----=ammm===TT
----- [cHlc AN H o1 1 [ @) .
- - - GGTATTTGCTTTTAT- - == - - - - - TGGG CTTTTTCAT- - - === -mmmm-- T
----- J.\ [CHRENNE AN Yoo ¢1 [0 ¢ o o
----- J.y [CURMPIE AT 00 ¢1 IR0 ¢ o c
----- GTG -==---Gl----<=----==CCGT--COO0C - --===---c=omczzm-
----- Y € €
----- Y [
----- Y €
---------------- e S 1
---------------- IEEEETTTNNNNY ¢ ¢’ ¢ c JNMY o A
---------------- | Y ¢ ¢ ¢ SN o pHpu
---------------- T-eeeo==COGT--TACTTT - mmmmmmmmmmm -
---------------- | Y ¢ ¢ ¢ SR o pHpu
---------------- L ET TR TSNP ¢ ¢’ c SPRY o AN
---------------- | R ¥ ¢ €
---------------- L ET T TP | c'c SR . At
---------------- | CR o €1 FHY.Y.Y o4 pHS
---------------- IEEEETTTEENY ¢ ¢ c'.c o' \c1 i P
----- e I o
----- o R [€ A L S o A
TTA- ------ GAA----- GCTT-0GC- - - - - - - - TGAA- A- GTTTC- - AA- === - === - -
Y N GAA----- ATGTACATA- - - - - - - TGTA- CTATTAT--GC--=------ -
ATA------- AAATGTATACATGCATA: - - - - - - TGGG- ATATTATTCACTTGTATTAAA
---------------------------------- TGGA- G- TTTG - - m e mm - -
<o - TATATT------ TTAT--------- TAATA- = QG == === -mmmmmmmmmm oo
- - TATATT------ TTTT---mm - - TGTTA --CG === mmmmmmmmmme e m e
SN TATATA- - - - - - T-AG --=----- CAATT---CT-=---czmm---
- - - GAAAGA- - - - - - T-Acemmmmn- Y o1
----- AATATTA - - - ATTTT-= === TAAT= === CT= == mceommmcmoommea-
----- AATATTA - - - ATTTT-= === -==TAAT- === CT-n-mmmmmmmmemcmmmaae
-------- T------ CTTTCACGAGAGECT- - - - - - - TTAGTGGG - - == - - === - - - T-
-------- Te-ooe=CT--==---GITG -T------=GIATT- - --cmmmmeae--T-
--------- 7Y
--------- Teeooo=AT---smcmee=-TG-----TTAACA === -cmmmmeee-T
----------------- Teeommcee e T o= - TTAAAG == === === == T
------ Ac=ToneeaoCTemmmmmmmeeoeToo oo - TTAAAACA- == - = o e o - == T
------ S 1 e
------ e
------ o 1 T e
------ Yo c S 1 R o 1 1 /.y
------ 1 e
GAATGGACTTT- - - - - ) TT------ ) )
------ 1 e
------ o
--------- I o e
--------------- L [ N L
--------------- I
---------------- - -
---------------- L7 A
--------------- LI o o R o 1Y
------- TT----ceommcao - TTAAAAAA- - - - - GTAA - - - - TAAAAAAG - -
---------------- T TP, | c SRR .
----- Y S o
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first foraminiferal insert |l oop|------ 37" - - - |

CAGTA------=-- TAGC --------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
AAGTA- - == ----- TAAT- == ---- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
TTGTA- == ------ TATC === ------ AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
TTGTA - ------ TATC == ------ AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
1 e AAA- T- ATGCGAGTCCTTTCATGATTATGTGA
- ACA------n-- TTTC - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
AATGC- - == - - - - - TTTC <= - --- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
AATGC- - - - - - - - TTTC - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
AATGC- - == - - - - - TTTC <= - --- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGC - - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGC - - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGC - - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGC - - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGCGTGA
-------------- CTGT--- - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGT-- - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
AAATG - - - - - - - CTGT-------n-- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGT---- - - - - - - AAA- T- TTGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGC - - - - - - - - - AAA- T- TTGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGT---- - - - - - - AAA- T- TTGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------------- CTGT---- - - - - - - AAA- T- TTGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
Y c S CTTC -=----=-- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATCGTGTGA
- CCG - CTAG --------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
ce-CA - CTAT-==----=-- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
e TA e CTAT-------=-- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
----- AAACA: - - - TTTG- - - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
----- AAACA: - - - TTTG- - - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
TTGTAAAACA- - - - TTTG- - - === =- - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------- CA----CTAT---------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
e TATC - =------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
B TATC == ------ AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
-------- TA----TATG - - - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGCGTGA
ce-CA - TATT-------n-- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTATCA
N TATT---------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
e TA e TATT-----m-n-- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
~GOCA--------- CT-Teemmmmmn- AAA- G- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGOGA
~GOCA--------- CT-T--mmmmmnn- AAA- G ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGCGA
ce-GCT-------- CT-TC-------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
A-GGCT-------- CT-GC-------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
CTGOG ------- TG T-ceemm-- AAA- TTATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
T-CGCA-------- TA-T-ceemmen- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
c - ATG - ----- L S AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
c - ATG - - L i T AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
e ATG - ----- L S AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
c - ATG - - L i T AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
e ATG - ----- L S AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
YN /- S TG T-emmmmn- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
N - S —— TG Ceammmmn- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
Y /- S TG Crrmmmmn- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
ceATG - ----- | S AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTATGTGA
. TA-T-ceemmen- AAA- T- ATGA- AGTTCTTTCATGATTATGTGA
N N TA-T-ceommmen- AAA- T- ATGA- AGTTCTTTCATGATTATGTGA
B . CA-T--mmmmmnn- AAA- A- ATGATAGTCCTTTCATGATTATATGA
----- G-------TA-G--------- AAA- T- ATGATAGTCCTTTCATGATTATATGA
ATCTTA- TG - - - - TGTTAAGC: - - - - - ACA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTATGA
- - CAACAAAAGCA- TACTAG- - - - - - - - AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
R - S TOGCT--------- ACA- T- TTGTAAGTCCTTTCATGATTGTGTGA
Y, - S TG TA--------- AAA- T- ATGCTAGTCCTTTCATGATTGTGTGA

-------------------------------- T- - TGATAGCTTTTTCTTGATTCTATGG
-------------------------------- T- - TGA- AGTTCTTTCTTGATTCTATGG
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|--------- 38--------- | 139]]40-| |40 |]41-| | 41" |
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTCCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTGCTTAATTGCGT G- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATATTCTGTCTGCTTAATTCCGT G- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATATTCTGTCTGCTTAATTGCGT G- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATATTCTGTCTGCTTAATTCCGT G- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTCCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAATAATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAACTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGCAATCTGTCTGCTTAATTGCG G- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGCAATCTGICTCCTTAATTCCG G- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGT G- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TNGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGTTTTTAGT TCGTGAAGTGATTTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TTTTAGT TCGTGAAGTGATTTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATTTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTAATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGAAGTGATTTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTCCGI T- - - -
TAGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TCGTGGAGTGATCTGTCTGCTTAATTGCGI T- - - -
GIGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGT TGGTGGAGTGATTTGTCTGGT TAATTCCGT T- - - -
GTGGTGGTGCATGECCGT TCTTAGI TGGTGGAGCGATCTGTCTGGT TAATTCCGI T- - - -

R S O O O



.......... second foramniferal insert.......................

Al'l 01222 --T-CA-C---ATT--AA-------- G-AA----CGA-----=------ AA------ G
| C49 --T-CA-C---AA--AA-------- G-AA---TCG----------- TA------ G
For 347 --T-CA-CTT--ATT--TA-------- A-AG---G0G----------- CAC----TG
MeML420_4 --T-CA-CTT--ATT--TA-------- A-AG---C0G ----------- CAC----TG
bat hyar - - T- CA- CAACGATT-- TA- - -- - - - - A -AA----CAG----------- TA----- TG
Hemi 3 --T-CA-CT---ATT--GCC- -G - - TG -AG - - - TGAG - - T----- - - TAT----TA
McML420_5 --T-CAGC---PA---G--G---G-A---- CT----- T----- GCA---- TG
Nenogul | mi a3 --T-CAC---MA---G--G---G-A---- CT----- T----- GCA---- TG
Boder 658 --T-CAC---PA---G--G---G-A---- CT----- T----- GCA---- TG
Hi pphir3 --AATA-T----A---T-G - - GTGICA- - AT-- - - GTG - - TCT- - - GA- TA- - - - - AA
I C13 --AATA-T----A---T-G--GIGICA--G ----GT----TCT-- - AT-TC- - - - - AA
TH3 --AATA-T----A---T-G --GIGTCA-- A- - - - - AT----TCT---GI-CA----- AA
I C19 --TTTT-C---A---TTG --GCA-GA--GC--- - CT--- - TTC- - - AT-TA- - - - - AA
THS --TTAT-C----A---TTG --GCA- GG -GG ---CT----TTG-- - AT-CA- - - - - AA
TH2_ML3_revers_22636.txt --TTCT-C---A---TCG --GITA-CG -AC---CC---TTG --AT-TA--- - - AG
I C12 --TATT-C---A---AA--GCA-CA--TG---CT----TCT---GI- TA-- - - - AA
I C23 --TTTT-C - - - AA- - TTGT- - GCCTTG - AT---- TG - - - - CC--AA-CA----- TA
| C36 --TTTT-C - - - AA- - TTGT- - GCCTTG - AT----AC-- - - - CC---AA-CA----- TG
| C28 --TTTT-C - -- AA- - TTGT- - GTCTTG - AA- - - - TG - - - - CC--AA-CA----- AA
Phai nol776 --TTTT-C - -- AA- - TTGA- - GCCTTG - GG - - - AC- - - - - CC--AA-TA----- CG
Ti no3 - - TTAAAC- - - - AGGACTGTAGGCAACA- - AG - - - TTGTGATTCGAGAT- TA- - - - - aC
McML420_1 --T-CAC---MA---A--G---G-A---- CTG---T----GI-GA----- CA
Cristal 3 --T-CAC---A---AA------ GA--AC---TT----- T----- CTA---- AC
PsamopA300 --T-CAC---A---AA------ GA--AC----TG---- T----- T-TA----- AC
For A273 --T-CAC---T----TA------ TG -GG ---TCG---C---- ATG----TG
Not ohyal 3 --T-CAC---A---TA------ TG -GG ---TCG---T----- A-CG----TG
Rhab3 --T-CAC---T----TA------ CG-GI----CCA----C---- T-CA----- TG
McML420_2 --T-CAC---A---AA------ GG -AT----TT----- T----- T-CA----- T-
Ar ar az69608 --T-CA- TA---A--- - TA- - - GCTCCA- - AA- - - - TAGAC- TTT- - - TC- TAT- - - - TG
Ast r B7 --T-CA-TT---A----TA - - GCTCCT- - TA- - - - TAGIC- TTT- - - TC- TAT- - - - TG
All 03 --T-CA-CT---A---TA--AT-- -G -AG ---TA- - -------- TA-TAT----TG
edaph --T-CAC-------- TA---ATTTTG -GA----GA---------- TG TAA----CG
al | 0A196 --T-CA-CA---A---TA--PAT--G-GA----CA---------- TC GAA- - - - - G
Crit1074 --T-CA-CA---A---TA --MAT--G-GA----CA---------- TC GAA- - - - - G
Crithde3 --T- CG CA- - - AA- - - AGGTCA- - TCACTAA- - - - CGCTTTCTGAGCACCNAA- - - - CG
crithgr --T- CG CA- - - AA- - - AGGTCA- - TCACTAA- - - - CGCTTTCTGAGCACCTGA- - - - CG
allol124 - --CATT---AA--TA--G---TG-----m - - - - GAA----CGT--------
THL2 - --CATT---AA--TA--G---TG------------ GAC----CAT--------
Cylin3 --T-CA-CC--AT---GG -- A - TCAATGA- - - - TA- - - - - - - - - - - - ACG ---TG
G oi 01188 --T-CA-TA---CT---GG - - AC- TTAGAAA- - - - TG ------------ AAG ---TG
Cibic --T-CA-CT---AA----GG -GG TTA-AA-- - - - - Ammmmeem- AT-TTA----CG
r eophax --T-CA-CT---AA----GG-GC- TTA- TA-- - - - - Aeeeem- AT-TTA----CG
d obocas --T-CA-CT-- - AT- - - TGG - GT- TCA- TAT- - - - - Ammmmeem- AT-T-A----CG
Lag5B --T-CA-CT--- AT-- - TGG - GC- TTA- TAT- - - - - Aeeoeo- AT-T-A----CG
McML3 --T-CA-CT---AA----GG - GC- CTA-TA-- - - - - Ammmmeem- AT-T-A----CG
al 1 01195 --T-CA-CT---AA----GA--GC- TTA- TG - - - - - Aeeoeo- AT-TTA----CG
McM2O_r evers_18392. t xt --T-CA-CC--AA---GG -G TTA- TAA- - - - AA-------- - - A---A---CG
Psal018 --T-CA-CC---AA----GG-GT-TTA- TAA- - - -CA-- - - - - - - - - A---A---CG
Ammobacul i tes3 --T-CA-CT---AA----GG-AC- TCA-GAT---------------- ACG-T-A----TG
I C15 --T-CAAT--------- TA------- TAT-AG ---T----------- GCAGAA- - TTTA
Cor F3680 --T-CAAT--------- TA------- TAA-AG ---T----------- GCTTAA--TTTA
Pener 3 --T-CAG ----A---TA ------ TAT-AA- - - -TT---------- ATATAA- - TATA
Pyrgo3 --T-CACT----A---AA------ TAT-AA- - - e e - A- ATAG - TTCG
sacclim --T-CAT---------- TA------- CG - AGCCTTTG --------- ATTAAACTTTTA
Retic3 --T-CTAT----A---TA ------ TA--AG--TCC---------- GITTA---CITG
McML1_revers_18535. t xt --T-CA----- GA----TA-------- A-AAG--GC--------- AC-TA----- TA
Cribro3 --T-CA----- GA----TA------- APAAG - ---A------- - ATATA- - - - - TA
F =) e e

af 101052. Gb_i N s llllil..
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JNCIN A C---- C-Cemmmmmmemo- GCC------- T----G--
e L EE T Tp—— GCC------- T----G--
CG ----Cmmmmmmmem- [CHFN H S GIT--=---- T----G--
CG ----Cmmmmmmmae- G----T--Cormmmmmmem GIT------- T----G--
TT----- | PR T----- TG Cmremmmmen- GIT--=---- T----GC--
TA----- [ Tooo-- T--Commmmmmmeee - TTT------- C---G--
G----- (o H Ac---- | ACGTT--=---- G - - GGACA
G----- Commmmmmme A---- L LT ACGTT------- G - - GGACA
G----- (o H Ac---- | ACGTT--=---- G - - GBOCG
C----- Commmmmmme C---- T--Commmmme- AGTTT------- G---GA -
C----- (o H C---- T--Cmmmmmmme- AGTTT--=---- G---GA--
C----- Commmmmmme- C---- T--Commmmmme- AGTTT------- G---GA-
GCT---GT--==---==-- T----- T--Cmmmmmmme- AAGTT- - =---- G---G--
GT---GT-emmmmmen- Tooo-- T--Commmmme AAGCT- - - - - - - G---G--
GT---GT-cemmmmen-- T----- T--Cmmmmmmm e ATGTT--=---- G---G--
GIT---GT---mmmmm- Tooo-- T--Commmmme TTGCG - -- - - - Ac-e-T---
C----- (o H T----- T--CT-- - GCGT- - ATGT- = - - - - - - GT- - - GIGT
C----- Commmmmmme Tooo-- T-- CTTTTGCA- - - ATAA- = - - - - - - G---GI-T
C----- (o R | GG ---TTT-==----- G---GI-T
C----- Commmmmmme- Ac---- G - CT--- GTGTTAGTGIT- - - - - - - GIT-GGT-T
G ---- | PR C---- T- - CATTTATTTGGGAGTT- - - - - - - GIG CGC- T
TTT--- GG -mmmmmm-- C---- Teeo e GIT------- GG --CGC -
) | PR T----- TA-C-cemmmm e CTGTT------- C--G--
Toom-- I CE T Tooo-- TA- G -mmmmme- CTGTT------- C--G--
) | PR T----- T--TA-------- TTATT------- TCT--G--
Toom-- I CE T Tooo-- TA-TG -------- CTAAT------- ACT--G - -
) | PR T----- T--TA---- - TTGCT-------- CT--G--
Toom-- I CE T Tooo-- CG T-nmmmmmn-- CTGTT------- GC--A--
AT- - - - ATCAGCCTTATCAG: - - - - TT-TT-------- GAATTT------- ATA- - ATA-
AT- - - - ATCAGCCTTAATAG: - - - - TT-T-mmmemmm - AAGTA- - - - - - ATC- - GT- -
Ac---- Y.y AC---- TT-Teoeemmmem- GITT-==---- GC- - - ACA-
Ac---- AT--cmmam- AC---- TT-Tememommmem- GITT------- GC- - - ACA-
AG ---AT-----cam-- C---- TT-Temcemm oo - GCC------- GC- - - ACA-
AG ---AT----cmnm-- G ---- TT-Tememmm e - GCC------- GG - - ACA-
TTCAGCGTTG - - - - - - - ACCTCT-TT-C === --==--- GCT------- GC--CG - -
TTCAGOGTTG - - - - - - - GCCTTG TT-T----cmmmm - GCT------- GI--TC - -
--------- ACC-CG TT-T--=---===---GC - - - - - - - GCAACG - - TTATGCT- -
--------- ACT-CT-TTAT------====--Gl---==---G---G--TC TG --G
T----- GTG -------- GITTCTCTT-T-----=------ GC------- G-------
T----- GITT-------- ATTTTTCTTGT- === == === - - GC---m--- G---G--
T----- (o] S —— GT----- | GC------- G---G--
T----- (o] S GTA--=-Temmmmmmmmeemm e GC------- Ac---A--
T----- Y.y GT----- | GIT--=---- G---A--
T----- P\ G ---- LT GIT------- Ac---A--
T----- (o] S GT----- | GC------- G---G--
T----- P\ GTC ---TC wmmmmmmmemm e GCT------- A---G--
T----- AC----cam-- GT----- | GC------- G---G--
T----- P\ GT----- LT GC------- G---C--
T----- (o] S 1 S GCAAAAAAGAA:- - - - G- - -
AAG - == mmmmmmme e LT ATT------- AAA- - A- - -
o e | ATTT------ AAA- - A- - -
TTA -cmmm e LT ATAGT- - - - - AAT- - A- - -
TG - ommmm e | ATTTT----- ATT-- A---
e LT TTTAG - - - - ACTC- A- - -
L ATTAT- - - - - AAA- - A- - -
G mmmmm e L C T GC------- GA--G--
) | PR C---- | ATT---cemmen- A --



Al 01222 Toommo- - - G--TTT-GT-G&--TA-------- CG-CCmmmmmmmmm C---
| C49 IEEEEEEEEE e TTT----mm e - - TA-------- C-CC------ T-T----C---
For 347 T-eeee-- T---CIT-ACTG--TG ------- T--TCG------ T-T----T----
MeML420_4 T--v-nu-- T---CTT-A-CGTG--TG------- T--TG------ T-T----T----
bat hyar T-eeee-- G--TTC-GGT-TG --T--------- T--TG------ T-T----T----
Hemi 3 T-eemm- - GA-CCTC- A T-TA --T--------- T--TCA------ T-T----T----
MeML420_5 C------- GG -TGC--------mmmmmmmmmmm oo CC------ T- CCCACC- - - -
Nenogul I mi a3 CG------- GG -TGC-----mmmmmmmmeee e - CC------ T- CCCACC- - - -
Boder 658 Ar---m--- GG -TEC----mmmmmmmmemeeeeea e CC------ T- CC- ACCT- - -
Hi pphi r3 T-------- G--TTT-G---mmmmmmmm o - A-CC------ T-TT---A----
I C13 C------- G--CTG A --mmmmmmmmmmmmm - - A-CC------ T-TT---GC---
TH3 A--mmn-- G--TTT-Ammmmmmmme e - A-CC------ T-TT---C---
I C19 C------- ) 1 T--CC------ T-T----GC---
TH8 C---n--- G--CTT-Ammmmmmmmmee e - T--CC------- T-T----C---
TH2_ML3_revers_22636.txt G------- G--CAG ------mmmmmm e - - AC------ T-T----C----
1 C12 T-eemm- - G--TTT-Grmmmmmmmm e - G-TC------ T-T----C---
I C23 Ammme-- GG TTTC ----mmmmmme e e e - A -CT------- AT--nem--
| C36 A--mmn-- G--TTG --mmmmmmmm e G-Cl------- T-TT-GA----
128 e e G-CC------ T-CG--------
Phai nol776 - CCTTTG A ----mmmmm e e e e e - G-Cl------- T-Tecceeoan-
Ti no3 C------- G-TTTGCACAG--A-------- G-CC------ T-TT- AAG - - -
MEML420_1 Toeeeem-- G --CQC - --mmmmmmmm oo TG ------ T-T----CT---
Cristal 3 C------- GG CATT-G T------ G-------- T--CC------ T-TTAA-TT- - -
PsanmA300 C--nmn-- GT-CACT-G G ----- G-------- C-TG------ T-CTGA------
For A273 T--oeee-- GA-CCTT-A-T-T----T--------- C-TG------ T- TATA- G - - -
Not ohyal 3 LEEEETR GA-CCTC-AT-T----G-------- T--TG------ T-TTTA-C - - -
Rhab3 T-eeee-- GA-CCTC-A-T-T----C-------- C-T-------- T-TTTA-T----
MEML420_2 C--mmmn- GG CAT----T-T----C-------- T--TG------ T-TTTe=-----
Ar ar aZ69608 Too- - AT- ATTT- AAT-CA-- - TA----- - - AT--TT------- TATT- - ATT- - -
AstrB7 LEEEEEEE AT- TTTT- AAT- TAA- - TAT- - - - - - AT--TAA------ TATTTCATT- - -
All o3 T-eeee-- AA- AGTT- GCTGCAT-- TG - - - - - - - T--TT------- T- TTA- ACT- - -
edaph C------- AA- AGTC- GCTCCTTT- TAT------ AC-TTA------ TATTG--TT---
al | 0A196 C------- AA- AGTT---TGCAG - TA------- AT--TTGG ----T- TTCGECT- - -
Crit1074 C------- AA- AGTT---TCCAG - TA------- AT--TTGG ----T- TTCGECT- - -
Crithde3 TT- TGTTTGATCATTTTACTGT- - - - TGCCTTTGCCT--TC- - - - - - - T- CT- - ACCCTC
crithgr TT- TTTGTGACCATTTAACCGT- - - - TG --TTGIGI- GIG-- - - - - - T-CT--GIGITC
all 01124 AT-ATTT---TGT----TA-------- T--TT------- T-TT--AT---c-cmeeaaon
TH12 Gl----T-GCTGC----TG ------ CT--TC-------- CT--AG -----mmmmmm-
Cylind e AATG === mmmmmmm e TT--AG - - -
d 0i 01188 TTATG ----T--TTT- AATGG- - - - - Acmemann T--TT------- TGIT--AC - --
dbic G------- AG- - TTTGACCCG- - - - T- == - - - - - - T--TC------ T- TTTAATT- - -
reophax CG------- AC- - TTTGACCCC----T--------- A-TA------- T-TTTTTTT-- -
d obocas C------- GC-- TTTGACCCG- - - - T--------- T--TT------- T-CT--AG - --
Lag5B C--mmnn- GG - TTTGACCCG- - - - T------- - - T--Tereeemena CT--AGC ---
McML3 T-eeee-- AC-- TTTGACCCG- - - - T--------- C-TT------- T-TTTCAG - - -
all 01195 CG ---T--AT--TTTGACCCCCATTT--------- C-TT------- T-TTTAACTTT-
McMR2O_revers_18392. t xt C------- GI--TTCAATTCC----G -------- C-TT------- T-TT--ATT---
Psal018 C--mmnn- GT- - TTCGATCCG- - - -G ------ - - CG-TT------- T-TT-- ACT---
Ammobacul i tes3 CT---- AAAGC- - TCTGACCCT----- === === =--- TG ------ A-TT--GT----
| C15 T-eemm- - A - -TTTAA - - e e mmmmeee e - T-ATT--------- TT--------
Cor F3680 T-------- A -TTTAA - - - e e e e e T-ATT--------- TT---c----
Pener 3 TATA- - - - - A --TTTAA- - - - - mmmem e T- ATTGTGCTGCC- TTATATATTA
Pyrgo3 T-------- A --TTCAA- - - - - - T-GIT---CTGCC- TT--------
sacclim T-------- T---TTTGA- - - - - - - e oo - - TCGIT----- AAT- TTAT--- - - -
Retic3 TT------- A - -TTTAT-- - - mmmmeem e - TTTTT------ TT-TTA-------
McML1_revers_18535.txt  --------- G--TGT-A - - e e e e TCG - ------ B P
Cribro3 T-------- A - --TT-A-m e mmmmm e e - - TG ------ TGTTATGG: - - -
F =) e e

af 101052. Gb_i N s llllil..
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....... second foramniferal insert..........................
------------------------ ACG-GA------ A e e m e
------------------------ ACG-GCG-----GGTT------------“““-----
------------------------ F O e i e
------------------------ F R S B
------------------------ (O R A R
________________________ A - mm e e e s Arm e e e e e e e -
------------------------ CC-CG---------CCC------------------
------------------------ GCC-CG---------CCC-------mmmmmmmm -
------------------------ GI-TG---------CCC------------------
------------------------ G--GG-----G-TG---------------ATA
------------------------ G--G6G-----G-TG=---------------G-
------------------------ G--GG-----G-TG---------------G-
------------------------ G--GG-----A-TT----------------G-
------------------------ G--GG-----A-TTT---------------G -
------------------------ G--G---------TTT---------------G -
------------------------ G--G------A-TCT----------c-mmom--
------------------------ G-TGA------TCTTGG---------------G -
------------------------ G-TGG-----CCTTCCTT-------------G -
------------------------ G-TG---------TAG--------------G-
------------------------ GCCTG-------TCTGCT--------------G -
------------------------ G-TG---------TC---------mmm - - -
------------------------ G-AG---------TG-----mmmmmeme e -
------------------------ A --CGT-----A-C------mmmmmmm e e - - -
____________________________ T
------------------------ A-CCG-----A-T----mmmmmme e - - -
------------------------ A--GA-----G-TG--------cee - -G -
------------------------ A-CCG-----A-G-------mmm e - -
---------------------------- GG -----A-G- e
------------------------ A-TG---------TGCCA-------------A--
------------------------ A -TA----------TTTTT-------------A--
------------------------ T--TG---------CACC-----------------
------------------------ A -TA----------AGTAT-------------A--
------------------------ ACTT----------TACTG-------------C--
------------------------ ACTT----------TACTG-------------C-
TGCTGTGGCACAGCCTGECGCCTTGGCCACTCCTCTATCTTTTCCCTCTCTCTCCGGAGG
------ GCCG -----GG ----TGGACCCTC- - - - ACATTCTTAGIGICTC- - CGGATG
-------------- TGGTTAATC-----CCTTT------=--------"A-----------
------------------- AA----- - - -CTTG = - - - s s mm e e e e oo - -
----------------------- CG-CAG--------T-----ccmmmmmmm e o - -
----------------------- CC--CAT---------TTTT-----------------
----------------- -l R e
----------------- R . ey | B € I e
----------------- G-----G--AA - - - A -T-m e - e -
----------------- (O e C e S B
----------------- G-----A--CGA------A-G----mmm e e -
----------------- AT-----A--AA-----G-TTTT-------mmmmm e - - -
________________________ Arm o Ar o m e e e e eee e
________________________ A m o A s mmm e e e e e eee e
------------------------ AA--AG - - - - e
------------------------ AA--AG - - - - s s
Ll R TATAA- - GGA-------- | R
--------------------- CACA---GGA--------T--------mmmmmmmm oo -
----------------------- TAACCAAA- - - - - - - = Temmm e e e e e -
---------------------- AGAAA- AAA- - - - - - =T e e mm e e e e - -
____________________________ G - mmmm e e e e e meee e o
------------------------ ATATA- - - - - === - - TA- - - - - e e e e e e o - - -
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------------------ T---ACG ------GCT---TTemmccmmmcemomea-
------------------ Too A A - ACT---TTemmmmm e mee e
------------------ T---AG------ACA--TG---cemmmmcemmman-
------------------ T---AG------ACA--TG---rrmmmemmmmman-
---------------------- ATG === == A CT---Teemmmmmmm oo
------------------ T---ATGT-----TA TT---TTGA === - mmmmmmmem-
----------------- CT---GAC----G5 GG --CC ---=--mcemmmmeamn-
----------------- CT---GAC----GG GG --CC ---mmmmmmmmmeam-
----------------- CT---TCAA-----GG GG --CC - -==---c=mmmmemm-
----------------- TT---CCA----smo-Teee-TCmmmmmmm e mea e
----------------- CT---CCA === =T-oTCmmmmmmmcmm o e o
----------------- CT---CCA-----mm=Tomm=TC mmmmmmmmmm e e o e
------------------ 8 1
------------------ L 1o 1
------------------ O
------------------ 8 P 1o N
----------------- OC--GCA---=-----TG --CC ---=mmmmmmmmmcam-
----------------- [0 T o
----------------- (o NN S S
----------------- CC - - ACAAT- === GT-TG =~ CC == === mmmmmmmmmm -
_________________ 8 S
------------------ T e
------------------ C--GAT---=----=G--TC-mmrmmmmmcmmmman-
------------------ o Y 1 O
------------------ T---T-ATA ---G-CG--TC ---cmmmmmcmmmmen-
------------------ T---GACT----G-CG--TC --mmmmmmmmmmmmmen-
------------------ T---GACC---G-CG--TC ---cmmmmmcmmmmen-
------------------ 8 L e
------------------ TA- - TTATT- -« =T--TA- - -TTe o ccem e
------------------ TA - TTATA === T--TA- - -TTe o mmmm e
------------------ L o e
------------------ T---TTGCA-------CC - -TTemmmmmmmmmemcemane
------------------ L 1 T e
------------------ T---TTGT---c=---TG - -TTemmmmm e mee
GGGGGAGCT GATGGAGCTTGAGAGGT- - TTTGG TG - - TTGGGOGCACCGOGCAGRGTT
------- CT--------TTGCGATGIGCTTTGC- TG - - TG- - - TOCOCCG- ACAG- - TT
-------- TT- AAATGC - - TTAA- TA- - =TT - s e oo mmmm oo
-------- LI I 1 R o Y S
------------------------ GTA----AAAG - - CT----cmmmmmcmemmem-
----------------- TT--GG GIG ---AG TT---TC - --smmmmmmmmmmmea-
---------------------- /N c oY ¢ S o
---------------------- AGC----G-CG--TT-mmmmmmmmmememmaae
---------------------- T-GC----G-CG --T-mmmemmmmmmmmmcao e
---------------------- T-GC----G-C0G --Trmmmmmmmmmmmmmmeaamm
---------------------- /N c oY ¢ S o
----------------- TTTTGA- AT- - - - - ATTCG - - TTTG - === ----=----TCT
------------------------ Gl-----G-TG--TG---cemmmmcmmman-
------------------------ Gl-----G-TG--TG ---rmmmmmmmemmmen-
------------------------ (7 JSY ¢ A o4 pHES o
_______________________________________ B 1
_______________________________________ B I
------------------ TT- TAAGT- - - - - GAACATATTT- - - - c s e o mmmmemmmem e
------------------ ) .Y Y A e
_______________________________________ B 1
------------------ e
------------------------ Y
------------------ TATGATA- - - === === CA- = =TT s e oo
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____________________________________ B N
____________________________________ S
------------------------------------ TGG -----ACAA----=-----
------------------------------------ TGG -----ACAA- ---------
------------------------------------ | (V.
----------------------------------- ) [
------------------------------------ GGG --------CCA-------GT
------------------------------------ GGG --------GGA------GT
------------------------------------ GGG --------CCA-------GT
------------------------------------ AGA-----=---GG -
------------------------------------ AGA-----=---GG----=n---
------------------------------------ AGA-----=---CG--mmmmm--
------------------------------------- GA-----CTGAA-------CG
------------------------------------ TGG -----C TGAA-------CA
------------------------------------ CGA------C TGAT-------CA
------------------------------------- Gl------T-TGAA-------CT
------------------------------------ AGT------T-AGG---------
------------------------------------ TGT------AAGG ---------
------------------------------------ GG -----T-GG -=-------
------------------------------------ AGT------T-TGG ---------
------------------------------------ GCA------C -GG --mmmmnn-
____________________________________ I
____________________________________ TG mc e e m e
------------------------------------ OGG --------AG-=----=---
------------------------------------ OGG -------=TA-mmmmmmn-
------------------------------------ OGG -=------AG-=----=--
____________________________________ €
------------------------------------ TTT-- === TTTTA === - - --
------------------------------------ TGCGTGAAATTTTA - -~ -- - - -
_____________________________________ [
------------------------------------ TGT------TGTTGC -~ - - - - -
_____________________________________ [
_____________________________________ Gl - mmmmmmmmmme e

GAAGGTCTCAAGGGT GATGGGA- GATCTCTTTCGGTGGTTGAGG: TTTGAA- - - - TG CC
GATG - CGC- - - GBCG- CGGGACGGT TACTTAGAGCAGTTGAGG: TTTGAA- - - - TG CC

--------------------------- AGCTAATG TTTA----===--===------CC
--------------------------- GGTCGTGG CTTG - - == ---==-------TA
------------------------------------ GACTGGT- - CTTCG - -------C
------------------------------------ AATTTGTG TTTTA---------C
------------------------------------- Gl---«=-CTTA---==-----
------------------------------------- Gl---=--CTTA - === ==
------------------------------------- Gl---«=-CTTA---==-----
------------------------------------- Gl---=--CTTT---memmm--
------------------------------------- Gl---==-CTTA---==-----
GAAAG: - - = mmm e AATGTT- - - - - CTTAAAATTCTTTTT
------------------------------------- Gl---«=-CTTT----camm---
------------------------------------- Gl---=--CTTA - === ==
------------------------------------- (] | o 7
------------------------------------ (e | R o
------------------------------------ [T A, N
------------------------------------ TATTATA- - CATATA-------TT
------------------------------------ GATT-=----=TA scemmmmem-
------------------------------------ GAGA- -~ ---TAmmmmmmn-
------------------------------------ TATTT-==---TA----c=----
------------------------------------- (] SR, o
_____________________________________ N
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s GIG ----- GAT------- T-T---CG-TA----C
B e (] S AT------- CT---G-T----- T
s Gl---em--- AG------ AT---A-TG---C
e (] S AG------ AT---A-TG---C
s GC------- AG------ GCA-G-CG---T
e GIC - --- OGGT------- T-CT--A-TA----T
o GC------- GCCT----GT-C--T--TT----C
o4 GC------- GCCT----GT-C--T--TT----C
(1 o GC------- GCCC----GGC--T--TT----C
B o GG ------- S CC----- T-oo-- T
o1 GG ------- G------- GC----- T----- T
B o GG ------- Aceemmnn- GT------ T-oo-- T
o1 GA-------- AA-- - - - - GG T------ TA----C
B o GA-------- AA------ GG T------ TA----C
o GA-------- YN G T---G-TA----C
TCT- - mmmm e GG ------- S AG T---A-T----- C
s GG ------- GA------- CT------ T----- C
e GG ------- o] T-T------ TT----C
s GA-------- Ao C
e GG ------- o] GA----- Tooo-- C
B e AA- - G----n-- GT---A-C---- C
s GC------- ACG - ---- GT------ AG---A
e GC------- ACG - - - - - GT------ AA----A
e Gl---em--- ATTC - - - - AGC----- G ---T
e (] S ATAC - - - - GC----- TG---C
e AT----cn-- ATGC: - - - - AT------ AG---T
O o GC------- ACG - - - - - GC----- G ---A
Y Gl---en--- AAGG - - - AT- TT- - GATTCAAAGT
“AAG - TT-mmem-- AAGG - - - AT- TT- - GATTCAAAGT
“ACG == mmmm e Gl---em--- N T-TC---TTT----T
“ACA- == (] S Aceemmn- T-TC---- TT-----
B ¢ o c Gl---en--- N TG ---- TC - TAC
B C o (] S S TG ---- TC - TAC
1 GGGTTACTTTTCAA- - - - - - - GICT-CAG TA----T
(1 GGGTTACTTTTCAA- - - - - - - GICT-CAG TA----T
o GGGTT----- - CA- - mmmmmmmmm e
o TGGTT---- - CCA---------- CT- GAG TA-- - - -
e e ATG ----A-GAG ------ GAAT-TAG CG----C
P\ 1 [0 GTGCT- TTATTGAT- - - - - - - AAAT- AAA- TA- - - - C
1 TGCT------ TA-------- G CT-CA--CA----C
(1 GIT------ TT----em-- GCT-CG-CA----C
(1 1 1 1y P CGTT------ CA----=--- GCT-CA--TA----C
1 CGTT------ G ------- A-CA-CA--TA----C
1 TGCT------ TA-------- G CT-CA--CA----C
GTTATTAAAGAATTGTGOGCGTGTCATT- - - - - - TATGTATCAAG CAGCA- - TA-- - - C
Goommmm e CGTT------ TT----a--- GCGOG-TA----C
s OG- - - - - TT----mm-- GCGCA-TA---C
(1 1 1 E TTTTT------ TTT------- G CGOG-CA---C
------------------------- Gl--------AT----=----CT-----TCT---T
------------------------- Gl---«=---AT----==---CT-----TCT---T
/. e AT----on-- ATAT- - - - - ATT----- TAT---T
N AT----cn-- ATA------ GCT----- TAG--T
N e Gl---emm-- ATTG ----T-TT----- TTT---T
------------------------- AT----««--TTTT-----ACT-----TATG - C
e Gl---emm-- ATAC - - - - GC----- TGA- - GC
------------------------- AT----c<--AT-=-----TTCT-----TA----C
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GC-- - T-T- - - GCCATCGOCA: - - G- - - - -
AA--T-A----- GC- - CAACAGTCCC:- -
AA--T-A-mn-- GC- - CAACAGTCCC: -
AA---T-C----- GC- - CAACAGTCCC: -

GA---A---mn-- GC--CT----C----
GA---T-C----- GC--CA----C----

AA A TATACTG - --T-- - - -

TA--CT-TGA----GT--CC---T-- - - -
_______ T [
_______ Tocmm e e =T = -
YN TAT-- - - ATTAAAA- - - T-- - - -
YN TAT----A-AATG - - T---- -
AG - - - TTAA- - - - GBGEGCC- - - G- - - - -
AA- - - ACTA- - - - - AGACTTT---T-----
GG - ATAT--- - - - GC--CTT---T-----
TG ----T------ Gl----n--- T-----

| 39" | | -42-] |43->
GAAGGCAACGAACGT- - CCG- A---C G
GAAGGCAACGAACGTGACCCCAG: - G- G
GAAGGCAACGAACGTGACCCCAG - G- G-
GAAGGCCAACGAACGTGACCCCAG: - G- G
GAAAGCAACGAACGTGACCCCAA- - C- G-

- GAAGGCAACGAACGTGACCGCAG - C- C-
- GAAGGCAACGAACGTGACCGCAG - C- G-
- GAAGGCAACGAACGTGACCGCAG - C- C-
----- GAAACGAACGTGACCTCAA- - C- C-
----- GAAACGAACGTGACCTCAA- - C- G-
----- GAAACGAACGTGACCTCAA- - C- C-

- GAAGGCAACGAACGTGACCCCAA- - C- G-
- GAAGGCAACGAACGTGACCGCAG: - G- G

GAAAGCAACGAACGTGACCCCAG - G- G-
GAAAGCAACGAACGTGACCCCAG: - G- C
G - - GCAACGAACGTGACCCCAA- - C- G-
G - - GCAACGAACGT GACCGCAA- - C- T-
GAAAGCAACGAACGT GACCCCAT- - G- G-
GAAAGCAACGAACGTGACCGCAT- - G- C
GAAAGCAACGAACGTGACCCCAA- - C- G-

khkkhkkkhkkhkhkkhhkhkhhkkhhkhkkhhkkhkrhkkhkhkkhk*x %%
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<--43--> ... foranmniferal expansion of 43...................

-TCTA--GT-TGC- - -=------- CC ----m--- GCTTTT--TT-=---- GC------
-TCTA--GT-TGC - --------- TG --mmmm-- GTCATA- - TA---- - - AG------
-TCTT--GT-TAG --=------ CTCTCT-- - - - - ATTATT- - TATTTAATACTTTCAAC
-TCTT--GT-TAG --------- CTCTCT-- - - - - ATTATT- - TATTTAATACTTTCAAC
-TCTT--GT-TGC - -=------ CTTT-==----- ATTTTA- - TA-- - A- AAT--- - G-
-TCTT--GT-TGC - -------- CTCCCTT- - - GAGCATTA- - TAGTTGAAATTCTCAA-
“TCTT-= GT-TA- - - s mmmmmmmm e CCT---CT--C------ T-G -
~TCTT- - GT-TA- - - - m e e mmmmm e CCT---CT--C------ T-G -
B o i EEY 1 s CCT---CT--C------ T-G -
“TCTT--GT-TA - -mmmmmmmmm e me e GCA- == mmmmmmmmme e G-
“TCTT-=GT-TA- - - = = - mmmmmmmeee e GCA- === mmmmmmmmam o G-
B 4 P 1 GCA- === mmmmmmmmme e G-
TTCTTT-GT-CG - === === mmmmmmee oo GGCAC- - - TA- - - A- ACTTTT- G -
TTCTTT-GT-CG - - == === mmmmmmmmme oo AGAAC- - - TA--CA- A - - - - - A- -
TTCTTT-=T-T-Te-ee e e - - TGT- GGCCAGTTTG: - - - - GGAAG -- GA--- A
(0101 1 i P 1 A 'S AAAT- - - TA- - CA- AATTTT- G -
TTCTTT--T-T-G === === - - AG - CGT- CAT- == -===---- ACA- - - - - A-- CG
TTCTTT--T-T-GC === === - - GA -TGT-TAT-----cemmm-- GCA-- - - - A-- CG
TTCTTT--T-T-G === === - - AA- - TGT- CAT- - === === === - - ACA- - - - - A-- CG
TTCTTT--T-T-GC === === - - AA- - TGT- CAT- - === === e - - ACA- - - - - A-- CG
S o4 i FEY 1 L oS
“TCTT--GT-TG === == - mmmmm e e mmeee - oo T-C -
-TCTT--GT-TGC - -=------ o1 e
-TCTT--GT-TGC - -------- o1 s
-TCTT--GT-TGC - -=------ CTCT-=---cn-- CTTG - TA- - CG AGC- - T- GT-
-TCTT--GT-TGC - -------- CTCC - -mmmm-- CATG - TG - CA- AAC- - T- GC-
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-------- T------TCGGTCA----=---===---==T--C0C--TT------- TAC-
-------- CA-----TTGGTCT-------==---===-T--TCCA ATT- - - - - - - TAT-
TTTCTATTCG - - - - TTAGTCT- == - == === === = - - CT-- TTCA- ATTG - - - - TTAT-
TTTCTATTCG - - - - TTAGTCT- == = == === === = - - CT- - TTCA- ATTG - - - - TTAT-
-------- CAT- == TTAATCT--=----c2cmmcee-T-=TT--==TT------ - TGT-
------ TTTAT---- TTGAGTT------===---===AT--TTC - - TT-- - - - - - TAT-
------- TTTT---=CCAC == ---==mmmcmmmmccaee-Teee e To oo 2= CG -
------- TTTT----CCAC == --ssmmmmmmmmmceaae-TeeeeeTo oo 2= CG -
------- (4 1 SR .Y Y e
------- ATG - === TCA- == mmmmmmmmemacieae e i Teee e e To e == TG -
------- R e e i [
------- K e e . [
------- AG-----TGAAG - - -===---===--==CA-TT-T-TTT-C - --- T- - -
------- ACG -----TCA---cmmmmmceaae e T--TT-T-TTT-C - - - - TA- -
SGA----- (RN ATGA- - - TCAA- === - cc e oo mmee oo G-TCGCIT
------- GTCA----TTATA == ==---===mmeee-T--TC A TTTAT- - - TTTG -
“AAT--T-G -==----- TTG - «=TTACT-- - s ccmmeeo oo T--TT-T-GIC
“ACT--T-G--nmmm-- TTG ----CTACT------cmmmemmmmm e T-- TTGT- GGT
“AAT--T-G-==----- TTG == == TTATG === = - - mmmm - GC-- TT-T-GIC
“AAT--C Teemmmmm-- TTT----- CTGTT- - mmmmm e m e GT-- TTCT-TTT
------- CTT-----TTGC = ---=-mmemcmmeeaeaeTT-===TT--- - - AGCA- -
------------------ Teooiceeo e TT--TGA--- TTTA-- - TTCA- -
------------------ Comrmmmmmmmemmee e e TT== T == TT-- - - - TCAA- -
------- ATAGAATCTTATTTT---==---===---=TT-- TTCTTCTTT- - - - TCGG- -
------- ATTGTAT- TTCTGOG - - - = - === = - - - - - TG- - TTGTACTTT- - - - AGGGT-
------- ATTGAGT- TCAT-=---<==--====- - TT-- TTAT- CTTT- - - - CCTG- -
------------------ Teoommmme e T2 T == TTT- - - - TAAA- -
A---TG ATT----- TTATTATT------- GTTTTATTTATTCTTATTTATA- - TGTGTT
- --TGTATT----- TTATCAT-------- GT- - - ATATGCT- TTATTTATA- - TGTGT-
-------- LI T I Y ] [ €1 -
-------- 0 o o S
-------- I8 T I (O
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------- CTG mmmmmmmmmmmmmmm e Ao T - - TTAG
------- o1 1 Yo
Ace--- CCTG == --CA-CA- === cmmm e oo G-GG----C---- ACCTC-
------ CTTA-----AAACA-------==-mczeee-T--TT----- TTTTTTATTTT-
------- ATA-----CCAAA- - - -===---czaaoccCA TG ----T------ TTGA-
-------- TG ----CTCAA- == --cmcmmeeaaeeaCommmmon oG- - - - - TTAA-
------- ATA- - - - - CTGGCAC- - TTGTGT- CTATTGTCA- TG - - - CT- - - - - - ATGA-
T----- TATA- - - - - CCAGAATCGTCGCGTATTAATTTCT- TAA- - - TT- - - - - - TTAA-
------- ATA-----CCAAA- == -<==---czaaacc=CA TG ----G----- ATA- -
T----- AATA- - - - - TCAGTG - s mmmmmmem - TTT- TGA- - - TTAA- - - ATTGA-
------- ATT-----CCAAA- == -===---czaccee--TAG --CT------ TTGI-
------- ATT-----CAAAA- - - -ccccmmceamcaaa o - TAG --CG - - - - - TTGA-
------- o [CHEE | e
------- TTAAA- - ATTA- === mmmmmmmmmme e To e Toe e o s TTo o == TT- - -
------- TTAAA- - ATTA === - mcmmmmmmmme e To e Toe o o s T o= TT- -
------- ATATAT- ATTA- === == m e e mmmmm e meee e oo T T - -
------- ATATAT- GTTAA- == = == 2o mmcmm e oo e s TATo oo o =TT == TT- - -
------- TTATA- - ATTTTT- - cemmmmmmeeme e e TA T oo o =TT === TT- - -
------- LI o S I
------- e
-------- Y o1
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------- e R 1 I
------- 1€ C A N
GT----TTAGTTC - ---- - - AGTTA---T------ Acmmmmeo o GT-
GT----TTAGTTG ------- AGTTA---T------ Acmmmmme e GT-
~T----TCGGCAA- - -=---- AATAA- - === == - G ommmm e GT-
AT----TTGCCAG - - - - - - - AGTCT--=T---ATAA === - mmmmmmmeee o G TG
[ N ¢ o c Goommmm e CCrT
(CHN N ¢ o c G omrm e cCr
[N PN ¢ o c Goommmm e CCrT
YN L Acmmmmee e A-TT
YN L7 Acmmmmeo o A-TT
YN CAc - = mm el A-CT
------ TOGG - -=---===-AG =--mmcmmmmccAmmmmmmmccao oo ATT
AC---TTGIT-------=-- AG ----mmmmen- Acmmmmmee e A-TT
-C--GGTG-AT----TTGT-=----==--- . Acemeaoee
ACA---TTGTG - -------- AG ----mmmmen- G omrm e A-TT
cT---TTCG - GTT-- - GCGG == = == === === oo mmemmmmeao - (CHN
-T---TTCA-- GTT- - - TCGGTGT- - - - - - - - GG -T---T---T--Gommmmmmm=-
-G --CITG - GTT- - - GTGAGTT- - - - = - - - GA-C--G--T--Temmmmmmmmmn-
AT---TTTG -ATT---TTGG - === -mmmmmmmmmmmmeae To-Arcmmmmeae -
o G omrm e T-TT
ACA----TGAGC- - --- - - - - AT------ Y S TA-TC
ACA----TGAGA--------- Gl------ e TG TC
AGAG- GGGGAGAA- - - - - - - - N Y e TCTG TC
ATAA- TATGTGTT--- - - - - - ATGCT---T---TOGGTT----===nmmnn-- TTTG CC
ATAT- TG GTGT----- - - - - ACTTT--=T---TCAGTT-----==nm-cn-- ACTG CC
ACA- - TGGGAGT- - - - - - - - - o ey e TG CcC
ATGTATTTGATT- - GTATGTGAATGTATGT- TACATGTATTTAATCTGATGCATTCA- TT
ATGTATTTGGATAAGTATATGAATGT- TGTGTCCATGTA- - - = - - - - - - - GTAT--A-TT
--------- I 1
---------------------------------------------------------- T
---------------------------------------------------------- T
------ 1 c o N ML
------ 1 N WL
------ 1 . YN N
------ Y ¢S 1L
------ 1 1 Y c 0 o1 |
------ L o1 L
------ 1 B Y o1 i
------ Y e I I
------ 81 e o e ¥
------ TTTTT--c-meee-TTeeccmceacaeeGoommmnmmneamm-=---CACTT
------- L o Y o1
------ Y Iy L
------ TTAGG <= ----==-GAr=cmmccacccGomeammmmeammooo-GG AT
------ L L€ E R . Y c SR ——c <Y\
------ Y o e L
------- - N
------- LI . W
------- Ty N
------- N
------- Iy N
------- .
-------------------------------------------------------- AGTA
---------------------------------------------------------- T
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f et s AG el T-GG-------
1 T-TA--------
ce--CT------- AT----cam-- AT---ccam- AT------ TCATT-TA----T---
S o1 AT---meam-- P\ AT------ TCATT- TNA-- - T- - -
S | Grmmmm e T-TC-------
ATTCTT------- TT-meem - AT--cmmam- CT------ TTTTT- TAAACGG - -
S 1 p—— (o R Cmmmmmm e T-TG ---T---
S | P Commmmmmme Cmmmmm e T-TG ---T---
T--TGC------- | PR Cmmmmmm e T-CG-------
S S Teooimeaee- Aceemn-- AT--T-TA----T---
T - | PR | RS YN — AT--T-TA----T---
1 T-TG ---T---
T - (o H | T-TG - -- TC--
e AA - e TG---T---
------- o o Y
SN Y Tee e GCG---T---
------- o o Y
------- o ¢ o o A Y c Y ¢ c
------- i o o Y o Y c SR ¢ c 3
------- [ i o L Y © Y Y ¢ S ¢ S
-------------------------------------------------- CTCTCTTTTC
T--AGT------- ICE R Commmmmm e TG ---TT--
e e C-T-AG-------
I [ o C-T-CG-------
A-GGTT--=---- CC------ GTACACAAT- TC- CAT- - - - - - AC--T-TGG - AT- - -
ACAGTT------- TTTTCACTTGTATTCATT- TCGTAT- - - - - - ATCTT- TGGTGATTTG
ACAGTT------- TCGT- - - - - GTAT- CAA- - - CGTAT- - - - - - AT--T-CG - - AT---
S (A TT-mmem-- TAT-----m--- AT------ ACCTT-CGG - - - - - -

GITGGTTATATATATATATGTATTTATACATGAATTTATTCGTGTATTTTATATATATATG
- - AATTATATGTGTA- A- GTACGTATGGATGGTTTTATT- AT- CATATTATA- GTATATA

------------------------------------------------- ATA- - --=---
__________________________________________________ TA--------
__________________________________________________ TA--------
__________________________________________________ TA--------
et TTAA cc e 8 GCACA- == - - - - -
Y s ACGCA- - - - - - - -
ce ot TAGA - mmee oo 8 (U
Y s TTTTT--------
e CCGTGCT- - - - - - - -
e T AA e L I P TCTTGTT--------
et TTA s me e e TG -------
et TTA s mmm e e Teomeeeo-
fe et TCA- e | TATG - --- - --
- - - TOGGGTGT- - AATTTTTTTT T ==« - s s e oo mmmm e e o TATG - ----- -
0 e G-------
ce - TTGAA- - - - - GCAGTTTAG - === - s mmmmmeme e mee TGTG -------
et TTA s mmm e | T--Coemm---
et TTA s mmm e T TTTC - ------
L | T-TC -------
r e s TTA s o mm oo CAT-------
e CAT-------
r e s TTA s mm e TA--------
e s TTAA - - sl TGTAT---T---
r e s TTATA == - m e TTTAT--- TTT-
s TA--------
__________________________________________________ CA------=--
e TA--------
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------------------------------- GCAA- === -c=Tommem e Ao
------------------------------- (1 R, W
-------- 1 o1 . W
-------- 1 o1 e . W
------------------------------- Y Y c Y
-------- Y- Y€ €17 Y L (S, A c N
------------------------ . N
------------------------ € . W
------------------------ R o S ¢ S
------- o - W
------- o . N
------- o W
------ 07 VY. [ ¢ S
------ 117 Y Y1 Y.y (A ¢
-TA----TTCGT- - - - - TTT-mcemmmeam - TA------ (o] S T-----
------------------------ N
-TG--GTTC--- - - - TOGC- -G -------- CTG ----- (o] S T-----
- TGAGGGCTCA: - - - - - TTGTTTA - === --- CTG ----- [c oXNMP—— T-o---
- CG- GOGTCCTG: - - - - TTAG -G -------- oG ----- ) P T-----
=TG- ACTC == mmmmmmmmem e oe CAA------ (o] E—— T-o---
AAAAGAGCAT CAGCTGGATGTTGCAAGGC- TGTTTTTTCTGTTTGATTTGT- TAAATTGT
------------------------------- Y c N
------------------------------- N W
------------------------------ R
----- ACTA- - - - - - - TAACGTTTGTGG- ATGTC- - - - TTGCTTCA- - - - - GTCAA- - - A
CGAAGACTACTTGGATTTATATTTGTGTTATGTGG - - TOGCT TCAAATGOGGCTATGTA
------- TA--------TACA-- TGT- T- - TGTC- - - - TT- - TTTAA- - - - GGC- AT- - -
-------------------- G -TGT----TAT-----mmmmmmmmeme e Acm e
T---GATTA === --cmmm - TAGTGAGTGTTTTGGTTTTAT- - === - == = - - ACGTG
T-- - TATTA -- - oo mmmmem o e TA-TA-- - GTTT- - ATATG T----------- ACGTG
___________________________________________ P
___________________________________________ P
___________________________________________ N
-------- Y
-------- Y
-------- e
-------- e
-------- Y
-------- L ]
-------- e
_______________________________ N
-------- e
-------- Y 4 S ¢ | e
________ 2
-------- Y
-------- 2 o
-------- L
-------- Y
_______________________________ AA- - c e e e e eieeos
_______________________________ R
_______________________________ N
_______________________________ N U
------------------------------- ] I W
------------------------------- . W
_______________________________ Ao s m e e e e e eceeos
_______________________________ S
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-GG G -------- (o FE AACT- - - AGAGGGAC- G- -
c A G- (ORI TT-cemmmmemee - AACT- - - AGAGGGAC- G- -
S A--PAG - -- ACAGAG --- G CT--=--==--=-- AACT- - - AGAGGGAC- G- -
A -PAG - ACAGAG -~ -G CT-----n-mmnn- AACT- - - AGAGGGAC- G- -
e AACT- - - AGAGGGAC- G- -
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S A -G e AG ----- GTA ----mmmm--- AACT- - - AGAGGGAC- G- -
c A -G AG ----- GTA --emmmemmn- AACT- - - AGAGGGAC- C- -
S A Gmeeme- AG ----- GTA ----mmemm-- AACT- - - AGAGGGAC- G -
------------------------------------------ AC- - G- AGGGGGAT- T- -
------------------------------------------ AC- - G- AGGGGGAT- T- -
------------------------------------------ AC- - G- AGGGGGAT- T- -
------------------------------------------ A- - - G- AAGGGGAC- T- -
------------------------------------------ AC- AG- AAGGGGAC- T- -
------------------------------------------ AC- AG- AAGGGGAC- T- -
------------------------------------------ A- - - G AGGGGGAC- T- -
------------------------------------------ AC- AG- AAGGGGAC- T- -
------------------------------------------ AC- AG- AAGGGGGC- T- -
------------------------------------------ AC- AG- AAGGGGAC- T- -
------------------------------------------ AC- AG- AAGGGGAC- T- -
TAGCAATGTTCGTTTAAGGTTGGTGTTCTTAGTAGAGG: CAAACT- - - AGAGGGAC G- -
S I AGTT---TG CA---nemmmmmmn AACT- - - ACGGGGAC- T- -
S ATA G ---a---- AGT----- GCG---nmmmm--- AACT- - - AGAGGGAC- G- -
- ATG G --mmmmn- AGT----- GCT-cmemmmemn- AACT- - - AGAGGGAC G- -
S TT-TG - cm e - GTTACTTG CAGTAGAGGG - - AAACT- - - AGAGGGAC- C- -
- - TTATGTGTACATCGAAATTATCTG- CAGTGGAGGG: - - AAACT- - - AGAGGGAC: G- -
S AT--Gomcemme-- ATTATCTG TAGTGGAGGG: - - AAACT- - - AGAGGGAC- G- -
S AT--Go-mee- - GAGTT-TTTG CA- - == - === - AACT- - - AGAGGGAC- G- -
AT Ao AATTG - AGGCT- - - === === --- AACT- - - AGAGGGAC- G- -
S GT--Accmemee- AATTG - AGGCT- - - == === - - AACT- - - AGAGGG C- G- -
------------------------- G CT------------AACT- - - AGATGGAC- C- -
S AT- A AA----- AG CT---nnmmenmn- AACT- - - AGGTGGAC- C- -
S AC A AA----- AG CT------mcm--- AACT- - - AGGTGGAC- G- -
S AC A AA----- AG CT---nnmmenmn- AACT- - - AGGTGGAC- C- -
----------------- AG -----GG TG --------- AAACT- - - AGAGGGAC- C- -
----------------- AG -----GGGTC - - - - - - - - - AAACT- - - AGAGGGAC- C- -
- ATTTA- == ----- Gl------ GGAGC- - -------- AAACT- - - AAAGGGAC- G- -
----------------- ACT- - - - AGAGCT- - - - - - - - - - AAACT- - - AAAGGGAC- C- -
----------------- AAG- - - - AGGCTCT- TG - - - - AAAACT- - - AGAGGGAC- C- -
----------------- AAG - - - AGGCTTTCTT- - - - - AAAACT- - - AGAGGGAC- C- -
ce A A AAA- - - - GG CTTTTT------- AAACT- - - AGAGGGAC- G- -
Co A A AAG - - - GBGCTTTTT-- - - - - - AAACT- - - AGAGGGAC G- -
ce A A GAG - - - AG CTTTCT----- - - AAACT- - - AGAGGGAC- G- -
Co A A GAG - - - AG CTTTCT---- - - - AAACT- - - AGAGGGAC G- -
ce A A AAA- - - - GG CTTTTT------- AAACT- - - AGAGGGAC- G- -
TGATTCA- - === - - -- AAG - - - AGGCTTTA- - - - - - - - AAACT- - - AGAGGGAC- G- -
ce A A AAG - - - AGGCTTAA- - - - - - - - AAACT- - - AGAGGGAC- G- -
Co A A AAG - - - AGGCTTTA- - - - - - - - AAACT- - - AGAGGGAC- G- -
------ Ac---=--=2-PAG ---- G CTTTTTTCTTTGAAAACT- - - AGAGGGAC- G- -
----------------- AA-----memmeoeaooooo - AMAT- - - ATGTAGAC G- -
----------------- AA--------csocoo oo AMAT- - - ATGTAGAC C- -
----------------- AA- - -meceeo e oo AATT- - - AAAGGGAC G- -
----------------- AA-----soeo oo AATT- - - AAMAGGAAC G- -
-------------- AT- AATTTTTAAATATACACAAAAGCTAACT- - - AGAGGGAC: T- -
- AAAGG - - ------ AA - - m e AACT- - - AGGGGGAC- G- -
----------------- AA------=-Cenmmecmeamnao-CIT-- G AGGAC T- -
----------------- GA------GACA ----------- AACT- - - ATGGGAAC- C- -
--------- TTTCGAT- - - TATGTGGGC: - - - - - - - - - AGCTTCTT- - AGAGGGAC- T- -
--------- CTTTTAGT- - TATGTGIGC- - - - - - - - - - A- CTTCTT- - AGAGGGAC- T- -

kkkkkkhkkkk*k



| 44- | | 44" | | 42" >

All 01222 -G -CTA------ GTA--AG ---T--T-=----- TG - ABAG- - AG AGG- AAGGTTG
| c49 --G-CTA------ GTA--AG ---T--T--n---- TTT- ABAG - AG AGG AAGGTTG
For 347 -G -CTA------ GTA--GC---T--T-=----- CCA- AAAC- - AG- AGG- AAGGTTG
MEML420_4 --G-CTA------ Gl---GC---T--Teemm--- CCA- AAAC- - AG- AG - AAGGTTG
bat hyar -G -CTG----- TTCT-AT----T--T------- TCTTAAAC- CAG- AGG- AAGATTG
Hemi 3 --G-CTG----- AC--AT----T--T------- CTT- AAAC- CAG AG - AAGGTTG
MEML420_5 -G -0CG ----- AC--GT-=--T--T------- TCA- - A- G- CGG- ANG- AAGGTTG
Nerogul 1 mi a3 --G-0CG ----- AC--GT----T--T------- TCA- - AAC- CGG- AGG- AAGGTTG
Boder 658 -G -0CG ----- AC--GT-=--T--T------- TCA- - AAC- CGG- AGG- AAGGTTG
Hi pphi r 3 -G -CC------ VS c S Teeomo-- TGA- AAG - TGG ATG AAAGTTG
IC13 -G -CC------ Y-S R L TGA- AAG - TGG ATG AAAGTTG
TH3 -G -CC------ Y-S c S Teeomo-- TGA- AAG - TGG ATG AAAGTTG
I C19 -G -CC------ G---G------- G------ TGA- - AACCCTG- AGG- AAGGTTG
TH8 -G -CC------ A-e-Gommmme- G------ TGA- - AACCTGG- AGG- AAGGTTG
TH2_ML3_revers_22636.txt --G-CC------ Acco-Gommmm-- C------ TCA- - AGC- TGG- AGG- AAGGTTG
I C12 A -CC - A-e-Goommmm-- Toeomo-- TGC- CAGC- TGG- GGG AAGGTTG
| C23 -G -TT------- AC--A-am---- L CCT- - AATGTAA- AGG- AAGGTTG
| C36 -G -TT------- AC--A-mmmn-- Teeomo-- TTT- - AATGTAA- AGG AAGGTTG
| C28 -G -TT------- AC--A-am---- L CC- - - AATGTAA- AGG AAGGTTG
Phai no1776 -G -TT------- AC--A--mmn-- Teeomo-- CCA- - AATGTAA- AGG AAGGTTG
Ti no3 -G -CTG----- AC--A-am---- TAA- - - TTTTT- TAAC- CAG AGG- AAGGTTG
MEML420_1 --G-CTG----- AT---TT----C-T------- TTT- CAAAACAG- AGG AAGGATG
Cristal 3 -G -CTG----- AC--GA----C-T------- TTT- AAAA- CAG- AGG- AAGGTTG
PsanmpA300 --G-CTG----- AC--AA----C-T------- TTT- AAAA- CAG- AGG AAGGTTG
For A273 -G -CTG----- AC--AC---T--T------- CTT- AAAC- CAG AGG- AAGGTTG
Not ohyal 3 --G-CTG----- AC--TC---T--T-mm-n-- TAT- AA- G- CAG- AGG AAGGTTG
Rhab3 -G -CTG----- AC--AT-=--T--C------ TTT- AAAC- CAG- AGG- AAGGTTG
MEML420_2 --G-CTG----- AC--AA----C-T----n-- TTT- AAAA- CAG- AGG- AAGGTTG
Ar ar aZ69608 --G-CTA----- GGCT--AGC- - - T--T-=--- - - TTTAAAAG- - AG AGG- AAGGTTG
Astr B7 --G-CTA----- GGCT--AGC- - - T--T-=----- TTTAAAAG - AG AGG AAGGTTG
All 03 --G-CTG----CGAT----- C--T--T---n--- TTCTAAAG- - AG AGG AAGATTG
edaph -G -CTG ----AACT--A-------- Teeomo-- TTCTAAAG - AG AGG AAGGTTG
al | 0A196 -G -CTG----- ACA--A----- TeoTooeam-- TTCTAAAG- - AG AGG- AAGGTTG
ait1074 --G-CTG----- ACA--A----- T-oTomeee-- TTCTAAAG - AG AGG AAGGTTG
Crithde3 --G-CTC---- GAT---A---- T--A-o--- TGTTAAAA- CAG- AGG- AAGGTTG
crithgr --G-CTG---- GAT---A---- T--A-em-- TGTTAAAA- CAG- AGG AAGGTTG
all 01124 -G -ATG - - GCAAT--------- T--A-cemm-- GT- AACC- CAT- AGG- AAGGTTG
TH12 --G-CTA---AC-AT---T----- T--Ameem-- AT- AACT- TGG- AGG- AAGGTTG
oylin3 --G-CTG ---CGAC-------- TeoTooeam-- TTTTAAAC- CAG- AGG AAGGTTG
d 0i 01188 --G-CTG ---CGAC-------- T-oTomeee-- TTTTAAAC- CAG AGG AAGGTTG
Gbic -G -CTG---TTAG - ------- TeoTooeam-- TCTTAAAC- CAG- AGG- AAGGTTG
r eophax --G-CTG---TAAG - ------- T-oTomeee-- TTTTAAAC- CAG AGG AAGGTTG
d obocas -G -CTG---TTAG - ------- TeoTooeam-- TCTTAAAC- CAG- AGGCAAGGTTG
Lag5B --G-CTG ---TTAG - ------- T-oTomeee-- TCTTAAAC- CAG- AGG- AGGGTTG
MEML3 -G -CTG---TTAG - ------- TeoTooeam-- TCTTAAAC- CAG- AGG- AAGGTTG
al 1 01195 --G-CTG ---TAAG - ------- T-oTomeee-- TTTTAAAC- CAG AGG AAGGTTG
MEMRO_revers_18392. t xt -G -CTG---TATG-------- TeoTooeam-- CTTTAAAC- CAG AGG- AAGGTTG
Psal018 --G-CTG ---TATG - ------- T-oTomeee-- CTTTAAAC- CAG AGG AAGGTTG
Amobacul i t es3 -G -CTG---TAA === ---=-- T--C--n--- TTTTAAAC- CAG- AGG- AAGGTTG
| C15 -G -CTG---TTT-=----- TT- CTAAA- - - - - TTCTTAAAC- CAG- AGT- AAGGATA
Cor F3680 -G -CTG---TTT-=----- TT- TTAAA- - - - - CTTTTAAAC- CAG AGT- AAGGATA
Pener 3 --G-CTG ---TCTAAA- - - - TT-TTAG - - - - - - TGTTAAAA- TAG- AGT- AAGATTA
Pyr go3 --G-CTG ---TCTAAA- - - - AT- TTAG - - - - - - TCTTAAAA- CAG- AGG- AAGATTA
sacclim --G-CIG ---ATAT--- - - - (o1 IS GTTAAAA- CAG- AGG- AAGGTTG
Retic3 =G -CTA --=GTT-=-mmcemm - = YN — TTTTAAAC- TAG AGG AAGAGTG
McMLL revers_18535. t xt -G -CC---- P\ P ¢ c S TGT- AAAC- CAGGAGG- AAGGTTG
Cribro3 -G -CCA---CGAG -=---==---- T-A----- TTT- - AACTCGG- AGG- AAGAGTG
Al ex3 B o 1 e GCATAATGCAAGG AAGTTTG
af 101052. gb_i n SR ¢ o' c T- TCCTAGCCGAAGG AAGTTCG
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<42 [|------ 38 --em-eenn- |

[--36"--] |---34"---] | 45>
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAACGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT CAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOC- TTAGATGTTCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
AGGCAATAACAGGTCTGTGAT GCOCT TAGAT GT COCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
AGGCAATAACAGGT CT GTGAT GCCCT TAGAT GT CCOGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
AGGCAATAACAGGTCTGTGAT GCOCT TAGAT GT COCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
GGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
GGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGOCGCACACGT GCTACAATGAT
ATGCGATAACAGGTCTGTGAT GCCCT TAGAT GTTCOGGGCCGCACACGT GCTACAATGAT
AGGCAATAACAGGTCTGTGAT GCOCT TAGAT GTTCOGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
GGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
GGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
GGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
GGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAGTGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT CAGAT GTTCCGGGCTG- ACACGTGCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT CAGGT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT CAGAT GTTCT GGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GTTCT GGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GTTCT GGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GTTCT GGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACGCGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACGCGT GCTACAATGAT
GGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GTCCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GTCCCGGGOCGCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GTTCCNGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GTTCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT CAGAT GTTCT GGGCT GCACACGT GCTACAATAAT
TGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT CAGAT GTTCT GGGCT GCACACGT GCTACAATAAT
CGACAATAACAGGT CTGTGATGCCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGOCGCACACGT GCTACAATGAT
AGGCAATAACAGGTCTGTGAT GCOCT TAGAT GTTCOGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
CGGCAATAACAGGT CTGTGATGOCCT TAGAT GT TCCGGGCT GCACACGT GCTACAATGAT
AGGCAATAACAGGTCTGTGAT GCOCT TAGATGTTCT GEGCT GCACGOGCGCTACACTGAT
AGGCAATAACAGGT CT GTGAT GCCCT TAGACGT TCT GBGCCGCACGOGCGCTACACTGAT
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- TG TTGCAGTAAGCATCT-- G- - - - - - TCG - - - - CA--T--TGTAT-------- GTCcC
- TG TTGCGGTAAGCATCT- - G- - - - - - TCG - - - - AA--T--TGTAT-------- GTCC
- TG TTGCAGTAAGCATCT--C- - - - - - TTCT--- AAA- - T-- TGTAT- - - - -- - - TTCC
- TN- NTGCAGTAAGCATCT- - G- - - - - - TTCT-- - AAA- - T-- TGTAT- - - - - - - - TTCC
- TG TTGCAGTGAGCATCTATT- - - - - - TTC --- AAA- - TGCTGC- G - - - - - - - GITG
- TA- TTGCAGTGAGCATCTTACCCAG - TTC- - - - - - G -TG TGCACA- - - - - - - GITG
- TA- TTGCAGTGAGCATCT- - - = - - - - - - TG ---- AC-AA--GT----=----- TCG
- TA- TTGCAGTGAGCATCT- - - = - - - - - - TG ---- AC - AA--GT-----mmmm-- TCG
- TA- TTGCAGTGAGCATCT- - - = - - - - - - TG ---- AC-AA--GT----=----- TCG
CTA- T- GCAGTAAGTATCT- -« == < = === m o mmeme e mmee o e AC---memmmn- AC-
CTA- T- GCAGTAAGTATCT- - = == = = === o= mcmmmmca oo AC----camm-- AC-
CTA- T- GCAGTAAGTATCT- -« == = = === m o mmeme e e o e AC---memmmn- AC-
CTA- T- GCAGTAAGCATAT- - < == = = === oo mmcmoomca oo .y pE TA-
CTA- T- GCAGTAAGCATAT- - - = = < === s mmmmeme e e e .y TA-
CTA- T- GCAGTAAGCATAT- - < <= = = === oo mmcmoooca oo AT---cao o TC
CTA- T- GCAGTTAGCACAT- - = = = = = === oo mmmme e e o e .y AC-
CTA- T- GCACTAAGCATCT- - - = - - - - - - TT--oeem-- TA--GT-----camm-- TCC
CTA- T- GCACTAAGCATCT- - - = - - - - - TT-meem - TA--GT---mmemmm-- TCC
CTA- T- GCACTAAGCATCT- - - = - - - - - - TT--oeem-- TA--GT-----camm-- TCC
CTA- T- GCACTAAGCATCT- - - = - - - - - TT-meem - TA--GT---mmemmm-- TCC
CAT- T- GCAGTGAGCATCT- - - = - - - - - - TA----- AA- - CA--GT----=---=-- TCG
- TAGT- GCAGTAAGAATCT- - - = - - - - - - TG ---- AA--CA- -GG -------=-- TTA
- TA- TTGCAGTGAGCATAT- - - = - - - - - - Ao
- TA- TTGCAGTGAGCATCT- - - = - - - - - - A
- TA- TTGCAGTGAGCATCA- - - = - - - - - TAG ----- C-CA-GT--=n-m-nn-- TCG
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TAG ----- C-CA-GT---mmmmmmn- TCG
- TA- TTGCAGTGAGCATCT- - - = - - - - - TAG ----- C-CA-GT--=n-m-mn-- TCG
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TA- - mmm e
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG ----- AA- - CATTGTGA- - = - - - - - - TT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG ----- AA- - CATTGTGA- - = - - - - - - TT-
- TA- TTGCAGTAAGCATG- - - - = - - - - - ) P A- - TATAG GA--=-- - - - - TT-
- TA- TTGCAGTAAGCATG- - - - = - - - - - ) P ATTATGA- - - - - - - - - A- -
- TA- TOGCAGTAAGCATG- - - - = - - - - - TTTTATAGAAAGCAAAGGGACTTTT- - - TTT-
- TA- TOGCAGTAAGCATG- - - - = - - - - - TTTTATAGAAAGCAAAGGGACTTTT- - - TTT-
- TA- TTGCAGTAAGCATG- - - - = - - - - - L T AC----camm-- TT-
- TA- TTGCAGTAAGCATG- - - - = - - - - - LN EE TR pp—— AC---memmmn- TT-
CTA- T- GCAGTAAGCATG - - - = - - - - - TA- - cemmeam o AC----camm-- AA-
CTA- T- GCAGTAAGCATG - - - = - - - - - TA- - -mmmmmeee s AC---memmmn- A- -
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG - memmmmeam - .y pE AT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -mmmmmmeaee - .\ TT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG - memmmmeam - AT---cao o TT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -mmmmmmeaee - .\ AT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -memmimeam - AT---cao o TT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -mmmmmea o .\ TT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -memmimeam - AT---cao o TT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -mmmmmea o .\ AT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -memmimeam - AAc oo AT-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -mmmmmmeaee - .\ AC-
- TA- TTGCAGTGAGCATG- - - - = - - - - - TG -memmimeam - AAc oo AT-
- TA- TAACAGTAAGTAT- - - === - - - - TA- - -mmmmmeee e AAA- - - oo o3
- TA- TAACAGTGAGTAT- - - === - - - - - TA- - cemmea o AAA- - - - oo o
- TA- CATTAATAAGTATG - - - = - - - - - TA- - -mmmmmee e TTA- ----mmm- T-
- CA- CTACAGTAAGTGTG- - - - = - - - - - TA- - cemmea o ATA- - --cmm o= T-
- TA- TTGCAGTGAGCATCTTATTTTTTTTA - - === === == - - - ABAG - - - -- T-
- TA- TTGCAGTTAGTATCTAAAT- - - - - TA- - cemmea o AAAAAAGCAGACTTT-
- TG TTGCAGAAAGTATG - - - = - - - - - JC OXE. ATAA- - --=---- [col
- TG TTGCAGAAAGCATG- - - - = - - - - - L AC----camm-- TTT
GTG TT- CAACGAGT- - - - - = = = = = == == @ e e oo ee oo mee o iieeo oo
ACG TT- CATCGAGC: - = = = = = == == = === == —m s e o oeao oo

kkkkkkhkkhkkhkhkkhkhkkhkhk*x
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TOC- - CT-CT- TCAA- - === - - - - - CT-G---GCT------- TTC - - - GGG TOGG -
CCAA- TT- CTATTAAGAGGGGA- - TTT- G- - - - ACTG- - CCCCTTCACGGGGG TGGGA-
TGAGTTT- TTATTAAG - - - - - - - TCT- GTGAAACCG - CAG- TT----- - - G TCGCA-
TGAGTTT- TTATTAAG - - - - - - - TCT- GTGAAACCG - CAG TT----- - - G TCGCA-
TGGA- TT- TTATCG - - - = - - - - - - TT-G ---AGT------- TG ----n--- TG ---
CAGCTTTACCATCAAG: - - - - - - - TAT- GTT- - TCTT- - TGTTTTT- - - - GTGCTTGG: -
e GG---ATGT--C--T------ GCGCOCGAGTC
s GG---ATGT--C--T------ GCGCOCGAGTC
e GG---ATGT--C--T------ GCGCTOGECC
-------------------------- AG---AC-------Teeeo=CQC -mmmm--
-------------------------- AG---AC---=---TeaooCC---n---
-------------------------- AG---AC-------Teeo=CQC ---m---
-------------------------- ) S Y o S
-------------------------- T-A---GTA------Teoo-=AC -------
-------------------------- N Y o M
-------------------------- A-T----ACA -----mmmmemeaCommmmmm -
e T-A---ATG ------ | CG ------
e T-A---ATG ------ Teem-- GCGAT- - - - -
e T-A---ATG ------ | GCA-------
e T-A---ATG ------ Teem-- GCGTCGAGG
TGGGATATTTTTTGCTGTATACAATTT-G - - - ATG - - - - - - | ACGCTTGGTC
Gommmmm e A-A---ACTT--T---T------ GCGC- GAA- -
--------------------------------- Acecmmeee-Teceoo oo TTTAT--
--------------------------------- AceemmeeeoCommmm oo - TAAAA- -
s T- AG- - - ACA- - - G - - TAAT- - - ACATT- ACTA
s T-GC---ACA-- -G - - TTTT- - - TCGTT- AC- -
e T-GC---AC ---G - - TTTT- - - GTGTTCACT-
--------------------------------- e Y Yo
s T-AG --A---=---- Teeomon- TATTAAA- -
L T-AG --A----n--- Teeomo-- TATTATGT-
s e TATAATCC-
---------------------------- AA- - Ac-o oo oo To- - - - - AATAAAAT-
s T- AA- - - AAAAGACCCTT- - - - - - - TGTTGAGG
L T- AA- - - AAAAGACCCTT- - - - - - - TGTTGAGG
s T-AC--ACT------- YN —— TGIT-----
e AC--ACT------- S TGIT-----
---------------------------- AG --ACT-----=-C-==---TGT------
---------------------------- AG --ACT-------C------TATT-----
Goommmm e T-AA---ACG - --- - - C------ TGIG --- -
Armme e G Ammmm e
s T-AC--ACA------- C------ OGCA:- - - - -
e AC--ACA------- C------ OGCA:- - - - -
s TTAC - - ACA----- - - Teeomo-- OGCA:- - - - -
L TTAC - - ACA----- - - Teeomo-- OGCA:- - - - -
s TTAC - - ACA--=-- - - C------ OGCA:- - - - -
Armmm e T-A---ACA------- C------ CGCAGTTA-
---------------------------- AC--ACA-----=-C-=----GGCT-----
---------------------------- AC--ACA-------C-=----CGCT-----
s G ATTT-ACA--- - - - - C------ CGTT-----
---------------------------- Y L EE T
---------------------------- Y-\ [
____________________________ N
---------------------------- e
---------------------------- 1 e I
---------------------------- AAA- - ATG - == ==Tesc=m-==GIT-----
---------------------------- Ac---AGC----=----=----CACTA----
s L Ac---
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------------- TG ---ce-mmcee---AG---=-----CG TA-- - - GTGACAC-
TATAGT- CTCTTTTG - === === -~ A-ATT-------- GG T----- GTGACAC-
TATTTTGCTAGTGIG - - === === == - - - ATATTT--=---- AG TCT- - - ATGACTG-
TATTTTGCTAGTGIG - - == = == === = - - - ATATTT------- AG TCT- - - ATGACTG-
Y N— [of S J c Accmmmao o GT----- GGGA- - - -
TGT- - TTCTCTTAGG - - === === === - - Acmommmmee e GT----- ATATCTTG
CATTTGGCCGGACTG = = - - == === == = = - [c oNEE. GCGG- TT- - - - - TGTTGCG
CATTTGGCCGGACTG - - - - == === = = - - GC---mm--- GCGG TT- - - - - TGTTGCG
CAAAATGTTGTGCTG = - - - === = == = - - GCC-------- AAGG CC- - - - - CGTCG G
------------- e A
_____________ U © ©
------------- e A
------------- e o
------------- 1
------------- TG - mmm e TTe - - TTTTT- -
------------- 1 [ A
. e C ---- |
e R TG ---- Teem--
------------- oY © o S, S
e 1 TT----- TG ----
TTT--ceamm o - | CHPE GCCGCTTT- - - GAAG- TT- - - - - TTGAT- -
CA------ (U o (U [/ o
-------------- Accocnccaaaacce i AG === ==---=G TT-----CTGI- - -
-------------- Y c W 01 [ g 3 ¢ M
TATCACG - - - - - TA- - e ) pE G CTG T- TTTATT- -
SAT--me e TA- - meme e ) A-CT----- TTAAA- -
Y\ | R TA- - e Accmmmao o A-TT- - C- CTTACT- -
-------------- AceccmceacaaeeecAG === ==---=ACT-----TTGI- - -
------------ ATA- - --c=ommeae oo AT-T--==-- - ATA- TTA-- - - TGA- - - -
------------ ATA------cmmeeeeaeeoToeeae o= CTA-TTA-- - - TGT- - - -
------------ GCA--=---ccm-ce-Goocmmmme=-GAA-TT-----TAA----
------------ TTA- ------meeeeoe=TTTT-=------ TTA- TTA- T- TTGAGG -
------------ ATA----==---<==---GIGT----- - - - CTC- TTTCT- TTAAAGT-
------------ ATA----==---====--GIGT--- - - - - - CTC- TTTCT- TTAAAGT-
------------------------------ TOC- ---=----=---CC----TCT-T---
------------------------------ TOC ------------CC - -- TTT- TAAG
------------------------------- Commemmmmcea o AT----TTT-T---
------------------------------ AC----==---=---ACGA - CCT-T---
-------------- G--csmmmmeeo--=QC----=---==---AC - - - AGG CGGA
------------------------------ GC - ACG---TG -----
------------- TG ----=----==--C0C---------GAGTCCA- - - TTTAT- - -
------------- AG ----=---===--CCC------- - - GAGGCCAGT- TTTGT- - -
------------- TG ----=----==--C0C--------- GAGTACA- - - ATTAT- - -
------------- TG ---------=---C0C---------GAGTCCA- - - TTTAT- - -
------------- TA-----=----<=--C0C---------GAGTCCA- - - TTTAT- - -
ACTAATTTAAAATTGGCTTTTTTTGGTTTTGCTTTTTTGTTTGAG - CAAT- TTTAT- - -
------------- TG ----=----==--C0C----------ACGA CGG - TTTTT-- -
------------- TG --------===--C0C----------AGG CAG - TTTAT- - -
------------- TG ----=----==--TATTCTT-------- GTTTTTC TTTCC- - -
------------- o [
------------- L (YN
------------- Y o/ -
------------- Y VAY-N -\
------------- TAT---c-ccmmemeaeToommeaeoooo - - TTTTGTTTGATGA-
------------- TAT---cccmceeo o Teoocceao oo - TT--- - - TATTATT
------------- Y € €11 T
------------- L [ @'Y



Allol222 ----- CAG-TT-TAC------ G GITT-C-A- CCTTGCT------=---- TT-GT-- - -
49 e CAC-TT-TAG------ C-TTT-T--A GCTCGCA-------------- GI----
For347 o= TGC- TT-TAG - - - - - T-TTTC- T--A- ACT-ACT----------- TCGGTAG -
mem420.4 0 ----- TCC-TT-TAG ----- T-TTTC-T--A-ACT-ACT----------- TCGGTAG -
bathyar e TT-TCC------ T-TTTT- TGAA- GCTTTCG - - - --------- GGT- - - -
He@iz - TGCATT- TGCA-- - - TT- GTTT- C- - ATGCTGGTA- - - - - - - - - - - ACTCTCT- -
McML420_5 TTGGEGACGCC- AGCG - - ATG- GTCT- T- AT- GGCCGT- - - - - == - - - - - - G GIT---
Nenogul | mi a3 TTGGGGACGCC- AGCC- - - ATG- GTCT- T- AT- GGCCGT- - - - - === - - - - - G GIT---
Boder 658 - - AAGGATGTC- TGCCTGCGGG GTCT- G- TC- GECCTC- - - - = === = = - - - A-GT----
H pphir3 e ATTT-=-G erememcmcecmceeanan Gl----
1Ko < T ATTT---G m-mmmmmmmmm e - GI----
TH3 e CTTT---G ---mmmmmmmmmeee e ee o s GI----
IC19 e GGITT---T--mmmmmmmmm e oo o - T- ATAA- -
THS e GATTT--- A - e e T-AT----
TH2_ML3_revers_22636.txt ------- G- - GATTT---TA-T---mm e e e - - T-AT-- - -
IC12 e A-GCTT---Temmmmmmmmm e T-AT----
I1C23 e CTTT---GA- G --------mmmmmmmmm - - GI----
IC36 e TTTT---GA- A - e e mm oo GA----
IC28 e CTTT-CGA- G --------=-mmmmmmm - - GIG - -
Phai no1776 e e e o CCTT-C GG GG -GG mmmmmmmmemm C- GAT- - -
Tino,3  a------ TTGC- AGTT- - - - - G CITT-C- GG GITTAT----=----=--- T- GTAG -
MEML420_1 e CCTT-C- GG GAA-AC------------- T-Gl----
Cristal3 ~ eeeeeeeeeeeeoeoooo CIT-GTGTT---T------------ G-Gl----
PsanmA300 e GITT-G TG TT---T------mamn-- A -GT----
ForA273 e G----AATTT-T-TT-TTTTTTG - --------- AC-GT- - - -
Notohyal3 ~  -e-eee-o-oo-- G----G GIAT-A-TA-TTATGG- - - --------- AT- GTG - -
Rhab3 oo C---- A-CTAT-A-TA-TTGTTTG - --------- TT-GT- - - -
MML420_2 e AGITT-C TG TT---T-c-ccmaa e - - A--GT----
Araraz69e608 ------ AAAGT---------- GTATTT---A--TTTAT------------ ATTTTGAT-
AstrB7 e ATACT---------- AATTT---A--TTT-T----mmmo oo - - AGTATTAC
Allo3 e ATA------------ A-ATAT---A--T---mmmmmm oo - - AATTT- - - -
edaph  ~ ------ ATAGT---------- GAT-T---A--Tommm e TTTTAAA-
alloAl96 oo ATAGTCTACT- - - - GGEGITG - - AG GIT-GT------------ ATTGTAAG
Crit1o74  -e-e-- ATAGTCTACT- - - - GGGGITG - - AG GIT-Gl---------- - - ATTGTAAC
Crithde3 ~ se---eeo-o--- C------- CTTT-T-GA-GTTGA-G - - ----------- GTG GA
crithgr T--ee- - - T---C------- ATTC- T-TA--TTAA- G - - - === - o= - GTGCGA
allol124 oo C------- ATT-------- TTA- cccmmmmmeeeee o GT----
THI2 e CG----GCITC------- TTGC-T------mmm e - - GI----
Cylin3 G-------- C--CA------- GITT------- CCAA- - - - - mmmmmmm o - CTG - -
d 0i 01188 e TTT------- TCA- - - - mmm e T----
Gbic e T---C------- ATTT-CG G -TTCGG - === === == - GTA- - -
reophax ---------- G--C------- ATTT-T-T--TT--cmmmmmm e e e e e e o GTG - -
dobocas  s----e---- T---C------- ATTG G- ---TTCGGTA- - ------------ ATG - -
LagsBB e T---C---nn--- ATCA-G ---TTCGGTG - ------------ TTG - -
MM e T---C------- ACT------- CTCGG - -----=--=-=----~ GIG - -
allo1195  aeeeaaao-. T---CT----- GAATTT- A- G- - TTCGGTATTTTTGGGATTTTTTTG - -
McM2O_revers_18392. txt  ---------- T---CG------ TTTT-T-T--TTTAA- - - - m e e e e o G----
Psal018  ---------- T---TG----CTTTTT-T-T--TTTAA - - - oo e - - GAG - -
Ammobacul ites3  ---------- T---TT----- TITTTT-T-T--TTTGATG - === === == - - - GTA- - -
IC15 e ATTT-A---- TTAGA- - --------m e - - TT---
CorF3680 e ATTT-T----- TTAAA- - - - - - - TA- - -
Pener3 e ATAT-G ----TT------------------- TA- - -
Pyrgo3 e eeeeeaaaa ATAT-T----- TTAAG - - - - == - - - - - TA- - -
sacclim e ATTT------- TTAATTTT------- - e - - TT-- -
Retic3 e A-ATTT-T----- TTTTCG = - e mmmmm e - TG - -
McML1_revers_18535. t Xt = c-----mmooae i ATTCCTATAGECTAG - - === === e e = e G ---
Cribro3 e ACACTT--------- AACG - - mm e e e GT----
F =) e e

af 101052. Gb_i N s llllil..
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“GT---TG -TTGATTT-- - cccmmmmcemo oo GCT-------- TOG AG--- - - TTT
~GT---TG - CTACTTA == === e o mmmme e GCT-------- TCTCGC- - - - - CTT
- GTC - TGAATOGTTTT- - - - - == - mm e oo GCTAT-- - - - GITTAAG - - - - TTT
- GTC - TGAATCGTTTT- - - == s e o mmm oo GCTAT-- - - - GITTAAG - - - - TTT
Y S SN [ - GAGG ----- GITTCAG - - - - AAT
“GA--TG -G ATTT- = mmmmm e m e GIT-------- TTT-A----- TTT
-GTG OGG - G- - - TOOCGACG: - - - = == - - - - - [ CHEE R G ---- CCG
-GTG CGG - G- - - TOCOGACG: - - - = = = - - - - - TG - mmmmmeamm - G ---- CCG
- GGG CGGAGCG - TOCCTTTTGA- - - - == - - - - - [ CHEE C---- TGA
ce A L Gommmmmee e G-mmmmm--
R L (U (RN
B L Gommmmmee e (RN
B o1 [ L (U Accommean-
B Cmmmmmm e Acemmmmeeeae G-mmmmm--
B o1 S e Acemmeeaaos AA- - oo
B I - L Acecmmmmeeeeae AA- - men e
e (U AC-------
e Gommmmmmee e AC-------
e (U AC-------
~-TCTCT--GA- - Crmmmmmmmmm e m Gommmmmmee e AC-------
- GTT- GGG - AT- - TTCATTGTGTGTTG - - - GBGG - === === == - - - - C---- TTT
B c S Cmmmmm e Gommmmmmee e Accmmmen-
------ AGG---=TTT-===--cc2cmceee-TG T--===---==-TGC ---- CAT
------ TGCAG --TTG == --smcmmeeaea-TG Tomenmmm==- AAC-----TTT
- TT- - CGGCGT- - - TTGAAAGAGAAAAT- TGTTATGGTA- - - - - - - - AACAC- - - - - TTT
- TTGGTGGCGTC- - TTTCGCTAGATGOCCTGATATG TG - - - - - - - TGIGT- - - - - GIT
--T-- - - GTATACTTTGTATGOGATGGC- - GA- ATG TA-- - - - - - - TGTAG - - - - GTC
------- GG T-----mmemcmmeee-Coenea-TG--mn=mm===-CAC----TTT
B | TTAT-ccacmcem e eao - AT---mcem-- T--AT----- T-T
Y\ GTAT- = - mmmmmmmememe TTA- - === -- T--AT----- GT
R TTAT- - - e cmeemm e .y AT----- T-T
Y TTAT- - - e o mmmmmemeee - ACT----=nm-- T--TT----- TGT
“TTC -GG - - - - - TTATGAAAT- - - == - - - - - - GATT--------- TTAAT-- - - - TTT
-TTC -GG - - - - - TTATGAAAT- - - = - - - - - - GATT--------- TTAAT- - - - - TTT
GGCTC--- CCT---TTGT-- === == eo oo GITG -=----=-- TACTTTTGCTT
AGCTC- - - CCT- == TTGT- == = === e oo meme o - GITG ------=-- TGT--- - - ccT
------------------------------------- Teeoomee e s TA - === TT
--------------- g (Y €1 ] EE Ty, | cHRN
----------------------------------- GICT-==----c=-C-==---=TT
------------------------------------ TTT--ccmmmmeeTommeee= =TT
~-TGT----- e AATG - === ----- TGIT----TCT
B S TTA -cmmmmmmmme e ACTG --=---=-- TTGT----TCT
S R I ATTG --=------ TGTA- - - - CCT
S R Teo o TTA - mmmm e me e AATG - == - - - TGCA- - - - CCT
S R I AATG - - =------ TGCA- - - - TCT
- - TTTGAACGT- - - TTAGAAGTTGA: - - - - - G - - ATTGAATTTAGCTTTATT- - - - TTT
--CG----- e ATCT---=---=--- G ----- TTT
~-CA------ Teo o TTA - mmmm e me e ATCC - === ----- TG ----- TTT
<= CAC == - AT---TTT-mmcemm e oo TTTG - =------ TGTA----TTT
e AATG === mmmm- ATT-------
--TAG AT------ ) AATT---cemmmmem- ATT-------
S TATT-----mmmmmm- AT---monn-
--COG-------- ) TATT-----mcam-- AT--------
e AATTTT-------- AAATTCG - TAG
--CAA-AG ----- Goommmm e GATTAA- - - - - --- TTATTAG - TTT
B TCA- ---mmmmmmm e GTA- ----mmmm- TAG - - - - TCT
----------------------------------- .y Y 1|
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CG - GGTCGTTGITAG - - - == === - - - - AT- - TA- - - GC- GATCGTTG CTTGCT- - - -
CG - GGTGA- - GATGG - - - == === - - - - CT- - GG - - GT- AGTCGCTG TTCAG - - - -
----- AT- AT- - ACAG- - =---===----GC-AA--- GT-A- - CATT---TTA- - - - - -
----- AT- AT--ACAG------===----GC-AA--GT-A - CATT---TTA- - - - - -
----GGT-A---- [c oXE TG - TG - - AT- AA- - ATTT- TCCAT- - - - -
- - - AGTAATTATTGC - - - === - = - - TT- - AGT- TGT- AG TGTTGCTTTA- - - - - -
CGTCGCTGGCTTTGRG - - - <<= - - - - - CT- TGGTGCGC- AT- G- CGTTATCACG: - - -
CGTCGCTGGCTTTGGEG - - - - - = - - - - - - CT- TGGTGCGC- AT- G- CGTTATCACG: - - -
GGTCGOCGACTTTGGEG - - - - <<= - - - - - TTGCAGOGOGC- AT- C- CGTTATCAG: - - - -
---------------------------------- ¢ 2
---------------------------------- NS ¢ o2
---------------------------------- ¢ o
------------------------------ C--A--GC A -mmemmmmcemm e
------------------------------ T o
-------------- e S S 1
-------------- AG ----smmmmeeeTT-=-A--CCACA G ---mmmmmm-
-------------- oY 1 SN S o 3 ¢ SN
-------------- [ o N EEY-Yo S ¢ oY c J
-------------- /oA [\ S ¢ o c SN
-------------- o EE -} E o c S
TGGTGTGCTCATTCGT- - <= = - == == - - - GT- - - ACTGGC- AA- G- GTATCOGCTATCAC
-------------- GG ----mmmme--CT-TTA == GT-TT-- - s mmmmmmmmmm
AC----cammmn- Accommeo oo C--A--GT-A----m--- GGG - - - -
AC---mmmmmn- Aceommeee e T---A--GCT-mmmmn-- GGG - - - -
GC--GAT------- AG ---mcmmmoen- T---A--GT-GI-C---- CTGAT--- - -
GCCTGTT-- - - - - - AG - -mmmmmmen- TGITA---GC- GG G - - - - CTGAT- - - - -
GT--GITTG ---GAG == === === === - T-- TG - - GT- GT- CGCAAACTGAT- - - - -
Y A--GA-A----n-- CT----n---
----- ATA- === -Acmmmmmcme e oo T-TTAA - AA A === - - TTTAA - --- T
----- ATA- - --=-Arcmmmmmmmee oo T-TTAA - AA- A= === - TTTAA - --- T
----- AT--ccceaaiccaa i c e i G CTG == === --===--TTTAA-----C
----- ATA------AA----mceeeoeTT-TTAA - AA-A------ - GCTAT-----C
GGTGGATT- - - - - - AT---omeooee ATGTTGG - AA- AG - - - - GTTTGAG- - - - T
GGTGGATT- - - - - - ) P ATGTTGG - AA- AG - - - - GTTTGAG- - - - T
TT--ATT------- AGTGAAAGT TG - CAACATCAT-TGG G- - = - - - - - - - GA------
TT---TT------- GCG - ------- CAACATCAT-TGG G- --------- N
----- CT---=---AG=-----=-----AATGTTAA- TGC- G ---------GA---- - -
--------------- Gomrrmmmmeee o - TAT-AG TG m - s m o mmmm e oo
----- OG- -==--mcemmmmceoaaec - TAT-GC-TCG- G === ----=-CA--=---
----- TT-commmmmmmmme e oo - TAAAA TGA-G == === === CA- - - - - -
----- (o JSEY ¢ S Y ¢ € o ¢ UMY ¢ ¢ JUME.
----- TT-----=-Goermmmmmmmcmmeaaaanee-COCAG -~ -------CG -----
----- (o1 JSRY ¢ S Y € o ¢ SUM Y ¢  JUME.
----- (o P ¢ S Y ¢ € o ¢ SN o.c S
----- (o Y S Y "W Y ¢ ¢ SN
----- TT-------A---c-meeecmmezee-oo--TTCAGT- - - CAAACTCG - - - - -
----- )y EEEY ¢ T ¢ € o3 c S Y o o Nu_
----- L i Y c S ¢.c o3 c SR Y o c Sum_.
G---TT------- AAAAAAAAAAGAGGT GAAAGAA- CGCAAA: - - TTA- CACG- - - - - -
---------------------------------- Ac--AT-AG - - -mmmmmmmmmm e
---------------------------------- Acc-AT-AG - - c=-mmmmmmm oo
---------------------------------- e
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Al |l 01222

| C49

For 347
McML420_4
bat hyar
Hemi 3
McML420_5
Nermogul | m a3
Boder 658

Hi pphir3

1 C13

TH3

1 C19

TH8
TH2_ML3_revers_22636. t xt
1 C12

1 C23

| C36

1 C28

Phai nol776
Ti no3
MeML420_1
Cristal 3
PsammpA300
For A273

Not ohyal 3
Rhab3
MeML420_2
Araraz69608
Ast r B7

All o3

edaph

al | 0A196
Crit1074
Crithde3
crithgr

all 01124
TH12

Cylin3

d 0i 01188
Cibic

r eophax

d obocas
Lag5B

MeML3

al 1 01195
McM2O_revers_18392.t xt
Psal018
Ammobacul i t es3
| C15

Cor F3680
Pener 3
Pyrgo3
sacclim
Retic3

McML1 revers_18535. t xt
Cribro3

Al ex3

af 101052.gb_in

€45 1., ... ... TR —— [---46" ------- >
- G TGAACTGTGTTTAGTGTCGAG- - - - - - - CTA- CTTCG A- AA- GTGTT--T-- - - - -
- G TTAGTTGTGTATCGTGTCGAG- - - - - - - CTA- CTTCG A- AA- GTGGT- - T-- - - - -
- G TCGACC- TGT- - - GT- TTAAG - - - - - - CTA- CTTCG A- GATGTCAG- - T-- - - - -
- G TCGACC- TGT- - - GT- TTAAG - - - - - - CTA- CTTCG A- GATGTCAG- - T-- - - - -
- G T- AACG - GTTTAGC TAAAG- - - - - - - CTG CTTCG A- AA- GCAAG- - T-- - - - -
- - - T- AATT- TTTATAACTTTAACGACTAGGCTA- CTTCG A- AA- GTAAG - T- - - - - -
A C-AC - GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG - G- - - - - -
“AGC-AC - GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG -C- - - - - -
ce s C-AC e C------ CTG GTTCG A- AA- GTAAT--C-- - - - -
------ AcsceneeacaaceaoGC------CIG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
------ Acce-ncceoaaci-QC------CIG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
------ AcscenceacaaceeoGC------CIG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
------ Acce-ncceaaacioACG------CTG CTTCG A- AA- GTTAG - T-- - - - -
------ Ac=ceneeeoeaeeoAG------CTT- CCTCG A- AA- GTTAG - T-- - - - -
------ Acce--cceooociooAC------CTA CTTCG A- AAAGTCAG - T-- - - - -
A C Ao GC------ CTG CTTCG A- AA- GATAG -G - - - - -
“G G -AT-mcmm e C------ CTA- CTTCG A- GA- GCTAG - T-- - - - -
“G G -AT-mmmmmma e GC------ CTA- CTTCG A- AA- GCTAG - T-- - - - -
“GC-AT-ccm e C------ CTA- CTTCG A- GA- GCTAG - T-- - - - -
“GC-AT-mmmmmmm e GC------ CTA- CTTCG A- GA- GTTAG - T-- - - - -
GA-C-AC -------=mm-=- GC------ CCA- CTTCG A- AA- GTAAG- - T-- - - - -
s T--ACC--T-mmmmm-- OGC------- CTA- CTTCG A- AA- GTAAG - G- - - - - -
MG\ | GAG ------ CGG- CTTCG A- AA- GTAAG - G- - - - - -
ce e T-=ACT--cmmmmm- GAC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG -G - - - - -
-G T-- ATT- - - TTT- - A- - CGACTA- - - GGCTA- CTTCG A- AA- GTAAG - T- - - - - -
-G C - ATT- - - TTT- - A- - CGACTA- - - GGCTA- CTTCG A- AA- GTAAG - T- - - - - -
-G G- ATT- - - TTTTTA- - CGACTA- - - GGCTA- CTTCG A- AA- GTGAG - T- - - - - -
---C-AGT---CAT----- CAAC ------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG -G - - - - -
CA-C-AT---=mmmmmam AGC------- CTA- CTTCG G- CA- GTCAG - T-- - - - -
CA-C-AT---mmmmmmmnn AGC------ CTT- CTTCG G CA- GTCAG - T-- - - - -
CA- == mm s mmmm oo A-CTTTG A- AA- GTAAG- - T- - - - - -
G T--AT---mmmmmmemnn GAC------ CTA- CTTCG A- AG GTAAG - T-- - - - -
TA- TCTGTT---=------- TAGC- - ----- CTA- CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
TA- TCTGTT----------- TAGC - ----- CTA- CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
A T-AC - AC------ CTA- CTTCG A- AA- GTCAG - T-- - - - -
A T--AC - AC------ CTA- CTTCG A- AA- GTCAG- - T-- - - - -
Y Y AV N GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
B Y GC------ CTT- CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
“GTC - AA- === mmem o C------ CTG CTTCG A- AA- GTTCG - G- - - - - -
~GTC - AAA- === e oo GC------ CTG CTTCG A- AA- GTTCG - G- - - - - -
G T--AAA - GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
B Y. GC------ CTA- CTTCG A- AA- GTTAG - T-- - - - -
AT AAA - GC------ CTA- CTTCG A- AA- GTAAG - G- - - - - -
AT AAA - GC------ CTA- CTTCG- A- GA- GCAAG- - T-- - - - -
SGT--AAA - GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
B R . GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
G T--AAA - GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
B Y. GC------ CTG CTTCG A- AA- GTAAG - T-- - - - -
G T--AAA - GC------ CTA- CTTCG- A- CA- GTAAG - T-- - - - -
----------------------- G ------TTA-ATT- G ATAA- ATAAA- - TTTTTT-
----------------------- G ------TTA- ATT- G ATAA- ATAAA- - TTTTTT-
-------- Ac-ceneeaoaacoAG ------CTA TTTCG A- AA- GTAAA- - T--- - - -
N AC------ CTA- TTTCG A- AA- GTGAA- - T-- - - - -
ce e T--ACA- - AC------ CTA- CTTCG A- AA- GTCAG - T-- - - - -
------ AAG - ---=----==-AC------CTACATT-G A-AA-ATT-G - T-- - - - -
- - CAAAAG - - - - - e - AC------ CTA- TCTCG- A- AA- GTTCGA-T- - - - - -
N (N | T —— T----AC------ CTG CATCG A- AA- GTAAATTTAAATTG
----------------- TTTCAAG- - - - - - - CTTGOCT- GGA- AA- GGTT--------- -
----------------- TTACAAGC- - - - - - - CTTGEOC- GG - - - - GACT- - == - - - = - -

kkkkkkhkkkhk*k k% k%%



<-46'--| |----- 45" - - - | .o forami niferal insert....

All 01222 - AG- - GCAATCACTTAGAAGTAACAACCCAA: - - = - - - - - - - TT-TC ------- oCG -
| c49 - AG - GCAATCACTTAGAAGTAACAACCCAG: - - = - - - - - - - TT-TC ------- coc
For 347 - AG - GTAATCAATTCGAAGTAACAATTCCA: - - = - - - - = - - TOGTG --- - - - - G -
MEML420_4 - AG - GTAATCAATTCGAAGTAACAATTCCG: - - - - - - - - - - TOGTG - -- - - - - coc
bat hyar - AG- - GTAATCAATTGGAAGTAACGATTTCC - - = - - - - - - - TTTTTATAGGAAAGCA- -
Hemi 3 - AG - CTAATCAATTCGAAGTAATGATTTCG - - - - - - - - - - TT-TT-eeo e m
MEML420_5 - AG - GTAATCAATTCGAAGTAATGATTTCCACCCGCACA- - TC- TG - - - - - - - A-G -
Nerogul 1 mi a3 - AG - GTAATCAATTCGAAGTAATGATTTCCACCCGCACA- - TG TG - - - - - - - A-G -
Boder 658 - AG - GTAATCAATTCGAAGTAATGATTTCCATCCGCACT- - TC- TG - - - - - - - A-G -
Hi pphi r 3 - AG - GTAATCAATTCGAAGTATAGATTTCG - - - - - - - - - - TT-TT---- - - - T-G -
IC13 - AG- - GTAATCAATTCGAAGTATAGATTTCC - - = - - - - - - - TT-TT------- T-G -
TH3 - AG - GTAATCAATTCGAAGTATAGATTTCG - - - - - - - - - - TT-TT--- - - - T-G -
I C19 - AG - GTAATCATTTCGAAGTATAGATTTCC - - = - - - - - - - TT-TA-------- AAG -
TH8 - AG - GTAATCAATTCGAAGTATAGATTTCG - - - - - - - - - - TT-TA-------- AAG -
TH2_ML3_revers_22636.txt - AG - GTAATCATTTCTAAGTATAGATTTCG - - - - = - - - - - TT-TG ------- AAG -
I C12 - AG - GTAATCAATTGTAAGTATAGATTTCG - - = - - - - - - - TT-TA-------- AAG -
| C23 - AG - GTAATCACTTGGTAATATAGATTTCC - - = - - - - - - - TT-Tecemm oo - G-
| C36 - AG - GTAATCACTTGGTAATATAGATTTCG - - - - - - - - - - TT-Teeemmmeee- G-
| C28 - AG - GTAATCATTTGGTAATATAGATTTCC - - = - - - - - - - TT-Tecemm oo - G-
Phai no1776 - AG - ATAATCACTTGGTAATATAGATTTCG - - - - - - - - - - TT-Teeemmmeee- G-
Ti no3 - GG - GGAATCAATTCGAAGTAATGATTTCCACCCGCATAATTT- TG - - - - - - - AAG -
MEML420_1 - AG - GTAATCAATTCGAAGTACTGATTTCCA: - - - - - - - - - TT-TC - ----- AAG -
Cristal 3 - CG- - GTAATCAATTCGAAGTAATGATTTCC - - = - - - - - - - TT-TC == m o - G-
PsanmpA300 - AG - GTAACCAATTCGAAGTAATGATTTCG - - - - - - - - - - TT-TC - mmm-- G-
For A273 - AG - CTAATCAATTCGAAGTAATGATTTCC 